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TRANSFECCION DE FIBROBLASTODS CONTROLES Y ZELLWEGER
CON GENES REPORTEROS (Transfection of control and
Zellueger fibroblasts with reporter genes). Santos,
M.J. Depto. Biologia Celular y Molecular, Facultad
de Ciencias Biologicas y Medicina, P. Universidad
Catdlica de Chile.

El defecto genético causante de la alteracion de
la biogénesis peroxiscmal detectada en el Sindrome
de Zellweger es desconocida. Esta afeccidn presenta
una gran heterogeneidad genética y existen mas de
diez grupos de complementacian distintos. Una forma
de abordar la bisgueda de los genes responsables de
esta enfermedad, eg buscar fragmentos de DNA gend-
mico normal que restauren el fenotipo normal, para
posteriormente, clonarlos y expresarios.

Es relativamente simple transfectar con DNA célu-
las transformadas en cultivo. Sir embargo, la fuente
tradicional de células de pacientes afectados con el
Sindrome de Zellweger la constituyen cultivos prima-
rios de fibroblastos no transformados. Con el objeto
de evaluar la factibilidad de transfectar estas célu
las, ellas se transfectaron con los genes de la Hor-
mona de Crecimiento (HC) humana y Cloranfenicol Ace-
til Transferasa (CAT) de E. coli. Se utilizé preci-
pitacidon de DNA con fosfato de calcio y electropora-
cién. Se analizd la expresian de estas proteinas en
las células (CAT) y en el medio de cultivo (HC).

Los niveles de transfeccidn con los genes HC vy
CAT en fibroblastos controles y Zellweger, saon sig-
nificativamente menores a los obtenidos con células
humanas transformadas (HeLa). Estos resultados per-
miten replantear la estrategia disefiada para clonar
los genes involucrados en la produccion del Sindro-
me de Zellweger.

EVALUACION DEL METODO DE MICRONUCLEQS COMO DOSIMETRO
BIOLOGICO. (Micronucleus Evaluation as Biological
Dosemeter). Lopez I.; Sanhueza S.; Suarez J. Labora-
torio de Citogenética, Servicio dé radiomedicina,
Comisidon Chilena de Energia Nuclear.

En la actualidad la dosis absorbida de radiacidon
ionizante por dindividuos sobreexpuestos se mide
contando el nimero de cromosomas dicéntricos en
cultivos de sus linfocitos. Sin embargo, este andli-
sis requiere mucho tiempo demorando el conocimiento
exacto de la dosis, especialmente cuando los acci-
dentados son numerosos. Por esta razdn, como alter-
nativa mas rapida se ha propuesto el test de
micronucleos.

Con el objeto de evaluar ambos métodos se
estudié las curvas de respuestas de dosis para
dicéntricos y micronicleos en linfocitos irradiados
"in vitro"” con dosis crecientes de rayos gamma.

Los resultados mostraron que: 1. La frecuencia
espontanea de micronicleos (1,5%) fue mayor que la
de dicéntricos (0,05%). 2. En ambos métodos se
obtuvo una curva de respuesta a dosis de tipo Tineal
cuadratica con diferentes pendientes. 3. El método
de dicéntricos ajustd bien a una distribucidn de
Poisson, no asi el de micronicleos. 4. La sensibi-
lidad delmétodo en el caso de los dicéntricos es de
10 rad y de 25 rad para el de micronicleos.

Se concluye que el método de los micronicleos
es mas rapido, pero menos sensible que el de los
dicéntricos como dosimetro bioldgico de radiaciones
ionizantes.
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MECANISMOS DE REPARACION G2 Y RADIODSENSIBILI-
DAD EN LINFOCITOS DE PACIENTES CON ATAXIA
TELANGIECTASIA (6= repair mechanisms and
radiosensivity in ataxia telangiectasia
lymphocytes). Fincheira, J. y M. Bravo. Depto.
Biol. Cel. 'y Genet. y Pediatria Fac. Med.
Univ. de Chile.

Ataxia telangiectasia (AT) es una enfermedad
autosemica recesiva caracterizada por una alta
predisposicidn a cancer, disfuncidén del sistema
inmune y degeneracion del SNC. Diversos autores
han demostrado gue en células AT, la frecuencia
de  aberraciones cromosémicas  inducidas  por
rayos X, €5 mayor gue en normales v que la sin-
tesis de reparacidn después del dano inducido
{RX) es menor gue en células normales. Se ha
postul ado 2 posibles euxplicaciones para estos
ultimos hallazgos: A Alteraciones en los
mecanismos de reparacidén el dakro y/o B) Incre-—
mento de sitios de sintesis por iniciacidn
anormal en sitios normalmente inactivos.

Con el objeto de analizar estas dos explica-—
ciones estudiamos e} proceso de reparacildn
durante el periodo Gz en linfocitos AT con vy
sin lesionar con rayos X.

Los resultados mostraron que: 1.- La cantidad
de lesiones espontaneas e inducidas reparadas
durante Bz en las células AT es mayor que en
las normales .- La frecuencia de lesiones
inducidas por la radiacidn en céluias AT es
superior & la detectada en células normales 3.~
En linfocitos AT ja prolongacidn de la duracidn
de Bz mejora la capacidad de reparacion del
daro espontaneo e inducido. Estos resuliados
indican gue la fragilidad cromosémica exnibida
por las ceélulas AT podria obedecer a deficien—
cilas en los mecanismos que controlan la dura-
cidén Gz vy a un menor grado de condensacion de
ila cromatina. Proyectos FONDECYT 1128-90 v
D.T.1. EB-26B6&.

SUSCEPTIBILIDAD A ENFERMEDAD DE CHAGAS Y
PORCENTAJE DE MEZCLA INDIGENA EN LA POBLACION
DE SAN PEDRO DE ATACAMA. (Susceptibility to
Chagas disease and Indian at sixture in the
population of San Pedro de Atacama).fcufra
M.¥, Rothhammer F.%, Moreno R.% y Barton S.3%%
% Depto. Biol. Cel. y Genet. Fac. Hed. U. de
Chile. %% Genetics Center. Health Science
Center at Houston. University of Texas.

La enfermedad de Chagas (E.Ch.) que ha
sido descrita en numerosos articulos es
esencialmente una patologia que se presenta
en el norte y centro de Chile. En nuestro
pais no mas del 25% de las personas infecta-
das presentan Q han presentado alguna
patologia imputable a Trypanosoma cruzi, y la
mayoria de las infecciones croénicas son
asintomdticas a diferencia de otros paises de
Sudamerica. Evidencias histéricas y paleopa-
tolégicas sugieren que esta particularidad
podria ser explicada como el resultado de la
adaptacion genética de los abor igenes
chilenos a T. cruzi.

El presente trabaio tiene el obieto de
validar este hallazgo identificando diferen-
cias étnicas entre individuos con y sin car-
diopatia seropositivo y seronegativo en la
poblacién de San Fedro de Atacama. 170
individuos adultos no emparentados fueron
estudiados clinica vy seroldégicamente para E.
Ch. Cada uno de ellos +fue tipificado para
cuatro sistemas de grupos sanguineos (ABO,
Rh, MNSs y Duffy). Se estimaron las frecuen-
cias fenotipicas, genotipicas, génicas y el %
de mezcla (segun Bernstein, 1931) para ambos
grupos. Los resultados obtenidos indican que
los individuos seronegativos tienen un %Z de
mezcla indigena (90.6%) mayor que los sero-
positivos (70.6%), 1o cual permite confirmar
la hipétesis planteada. (FONDECYT N°* 1110-91)
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INTERACCIONES COMPETITIVAS EN ESPECIES DEL GENERO _DRO-
SOPHILA. (Competitive interactions in species Drosophi-
la genus). Budnik, M. Departamento de Biologia Celu-
Tar'y Genética, Facultad de Medicina, Universidad de Chi
le.

Los factores que hacen posible la coexistencia o
exclusion de las especies, han sido objeto de una gran
variedad de estudios entre ecdlogos, genéticos y bidlo-
gos evolucionistas. En terminos generales, las espe-
cies animales tienden a excluirse unas de otras cuando
sus recursos ecolGgicos son semejantes y estan limita-
dos, o bien cuando un organismo dafia a otro mientras los
dos viven en proximidad. O sea, compiten. Con el propé-
sito de entender la coexistencia de ciertas especies del
género Drosophila en la naturaleza, se estudié experi-
mentalmente el componente "explotacidén" e “interferen-
cia" de la competencia intra e 1nterespec1f1ca en un nu
mero de cepas provenientes de diferentes regiones c11ma
ticas y geogrdficas; puesto que para establecer una ge-
nera11zac1on, es importante considerar el factor de va-
riacidn segin el genotipo de cada poblacidn.

Se estudié ademds otro tipo de interacciones que
son dependientes de los productos del metabolismo lar-
val, en ausencia de competencia. Estos metabolitos a-
fectan diferencialmente la viabilidad y desarrollo de
Tos preadultos en condiciones homo o heteroespecificas.
Estos tipos de interacciones se plantean como mecanis-
mos importantes en la regulacidn de los tamafios pobla-
cionales de las especies y de su realtiva frecuencia en
la naturaleza.

(Financiado por Proyecto D.T.I. 2308 y Proyecto FONDE-
CYT N° 0967/90).

VARIACIONES ESTACIONALES DEL POLIMORFISMO CROMOSOMICO Y

DEL TAMANO DEL ALA EN DROSOPHILA IMMIGRANS (Seasona] va

riations of chromosomal polymorphism and wing size in
Drosophila immigrans). Bracic, D. Depto. Biologia Celu
lar y Genet1ca, Facultad de Medicina, U. de Chile.

En muchas especies de Drosophila se han descritova
riaciones estacionales del polimorfismo cromosémico yde
rasgos de herencia poligenética como el tamafio del ala.

Para 1nvest1gar si la situacidn anter1or se presen
ta en la especie sinantrdpica D. 4 , se criaron
individualmente en el Laboratorio 200 hembras insemina-
das en la naturaleza recolectadas en Primavera y Qtofio
en una localidad de Santiago. De cada linaje se estu-
diaron los cromosomas politénicos de una larva y se mi-
dié el largo y ancho del ala izquierda de una hembra y
un macho.

Se observaron significativas diferencias estaciona
les de la frecuencia de uno de los tres ordenamientos
cromosémicos que constituyen polimorfismo en la natura-
leza. Con respecto al tamafio del ala, se observaron di
ferencias significativas del largo, no asi del ancho de
estas.

Los resultados indican que ain en espec1es domésti
cas del género, tanto los polimorfismos cromosémicos co
mo el sistema de poligenes responsables del tamaiio del
ala, estdn sometidos a presiones selectivas fluctuan-
tes.

(Financiado por Proyectos Fondecyt 90-0967 y Universi-
dad de Chile (D.T.I.) B-2308-89-46).
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EFECTO DE LA DEPREDACION SOBRE EL TAMANO POBLA-
CIONAL DE LA MOSCA CACTOFILA, DROSOPHILA STARME-
RIL. (Predation and population size of the cactophilic ply, Droso-
phila starmeri). Benado, M. y Escalante, Departamento de

Estudios Ambientales, Universidad Simdn Bolivar. Caracas, Ve-
nezuela. (Patrocinio: D. Brncic.

Las drosdpilas cactdfilas se alimentan y reproducen asocia-
das a los tejidos en fermentacidn de los cactus. En particular, D.
starmeri utiliza al cactus columnar Pilosocereus lanuginosus y es
uno de los organismos méds abundantes entre los que explotan las
necrosis de ese cactus. Esto sugiere que la mosca puede ser un
recurso tréfico importante para otros organismos con los que
comparte el mismo tipo de microhébitat.

En el trabajo se demuestra que coléopteros stafilinidos y dos
especies de hormigas depredan a D. starmeri y se rechaza la hi-
pétesis nula que no se afecta el temaiio poblacional de la mosca
por la depredacién. En particular, la productividad de los teji-
dos de cactus disminuye de 0,50 + 0,12 moscas/g de tejldo (con-
troles) a 0,00 + 0,00 (depredacmrn por hormigas). Asf, la depreda
cién disminuye los tamafios pob]acxonales a niveles en los cuales
procesos aleatorios pueden ser importantes para estructurar (ge
néticamente) a la especie.

EL COMPORTAMIENTO DE ALIMENTACION DE LAS
LARVAS DE Drosophila  pavani, Dreosophila
gaucha Y DE SUS HIBRIDOS. (Larval feeding
behaviour of i .Drosophila

gaucha and their hybrids)
u an eir hybrids). ngg¥:ﬂgzxsxa‘x+
Burnet, B. y Connolly, K. Depto.Biol.Cel.y

Genética,Fac.Medicina,U.de Chile y Dept. of
Psychology, Sheffield University,U.K.

Hemos estudiado la organizacién del
comportamiento de alimentacién larva en las
especies gemelas D, pavani vy ’
hibridizando ambas especies y comparando los
patrones de basqueda y consumo de alimento de
las larvas hibridas y parentales.

Cépsulas petri se llenaron con agar
cubierto con una pelicula de levadura viva
(alimento). Las larvas se depositaron de a
una sobre esa superficie y su conducta se
registré por 5 min., Se analizaron los datos
para conocer la frecuencia con gQue se
utilizaron las diferentes conductas observa-
das y la secuencia de utilizacién de ellas.

Comparadas con D,pavani, las larvas gaucha
muestran diferencias en : i) locomocién y ii)
giros, pero son similares en: i) tasa de
alimentacién y 1i) bamboleo. Los hibridos
difieren de 1los parentales en todas esas
conductas, particularmente en tasa de
ingestién de alimento y locomocién, pero
ademds, los hibridos muestran wuna variabili-
dad conductual intraindividuo significativa
respecto a los parentales.

La hibridizacién parece haber roto
complejos génicos coadaptados para conducta
de alimentacién de D.,pavapl y D. qaucha
(FONDECYT 91-1275).
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RESULTADOS DE UN ANALISIS CLADISTICO EN LIOLAEMUS
(SQUAMATA-IGUANIDAE). (Results of a cladistic analysis in
Liol s {Sq ta-Iguanidae). Veloso, A., J. Navarro, P. Itu
rrayP. Mlo. Depto. de Ciencias Ecologxcas, Facultad de
Ciencias y Depto. de Biologia Celular y Genética, Facultad de
Medicina, Universidad de Chile.

Las especies del grupo Liolaemus presentan un rango de va—
riacién del  2n =30 a 2n = 44. Presentan heterocromosomas
(smemas XY y XXY), diferencias morfologxcas entre pares cro
mosdmicos y cambios en la localizacidn de la constriccidn se-
cundaria.

En este trabajo los objetivos son contribuir a precisar los me
canismos que dan cuenta de la diversidad carlonplca en el gru-
po Liol ={Li + Ctenobleph .s+Phymaturus}yds
cutir las relaciones de estos taxa mediante un anélisis cladisti-
co. El andlisis se realizd mediante PAUP.

La hlpotesns filogenética esta asentada en 12 series de trans
formacion de caracteres cromosémicos a partir de un cariotipo
ancestral 2n = 36 (12,0,24), Las OTU consideradas son 62 espe-
cies del grupo.

Los mecanismos que originan la variacién cromosémica en
Liolaemus son fisiones robertsonianas e inversiones pericéntri-
cas.

El anélisis establece las relaciones de ancestro de 3 grupos
de especies. Si bien su actual distribucién geogréfica podrla es
tar determinada por eventos de dispersién, la conformacién de
especies en estos grupos es concordante con un patrén vicarian
te en ambas vertientes de los Andes.

Proyecto B2823/9033, D.T.I. y 91/0865 FONDECYT.

DIFERENCIACION MORFOLOGICA, ECOLOGICA Y REPRODUCTIVA ENTRE Rhagoletis
tomatis y Rhagoletis nova. (DIPTERA TEPHRITIDAE). (Morghological, eco
logical and reproductives differences amang R.tomatis Foote and R.no-
va (Schiner) (Diptera Tephritidee). Frias, D.1; Alvifa, A.] y Marti-
ez, H.2 tituto de Entomologia v Departa‘rento de Biologia, Univer
sidad Metropolitana de Ciencias de la F/ducamon Departamentn de BlO
logia Celulary Genética, Facultad de Medicina, Universidad de Chile?.

Tanto R.tamatis, como R.nova son especies que desarrollan sus ci-
clos vitales en Solanaceas cultivadas (tomate y pepino dulce respecti
vamente). Ambas especies estan separadas geograficamente por el de—
sierto de Atacama, esta barrera impide el flujo genético entre ellas
y ha favorecido su especiacién.

El objetivo de este trabajo es daterminar las diferencias morfold-—
gicas, ecoldgicas y reproductivas entre estas especies a fin de com-
prender mejor los mecanisnos que han intervenido en su evolucidn.

Los estudios morfoldgicos y ecoldgicos se efectuaron tanto en esta
dos inmaduros como en imagos. En los estudios reproductives se deter
miné los lugares de apareamiento, sitics de postura y ademds se efec—
tuaron, en candiciones experimentales, cruzamientos interespecificos.

Los resultados indican que entre R.nova y R.tomatis existen dife-
rencias morfolégicas notorias tento en los adultos camo en los esta-
dos irmadurcs que permiten identificarlas univocamente. Ademds exis—
ten claras diferencias en la genitalia tanto de machos con hembras.
Los estudios ecolégicos indican que estas especies presentan una gran
especificidad Ge habitats copuland: siempre sobre el respectivo hospe
dero y oviponiendo en forma natural en frutos verdes. de sus plantas
mescneras.  Los cruzamientos experimentales indican que existen meca-
nismos de aislamiento precopulatorios y postcopulatorios entre ambas
especies. Asi, los resultados revelan un bajo nimero de cépulas in-
terespecificas, ademds cuando estas se producen queda de manifiesto
un aislamiento mecanico. No obstante se producen algunos individuos
F] pero son totalmente estériles.

R.nova ¥ R. tamatis oorresponden a especies pleras y las diferen-
clas encontradas entre ellas serian el resultado de un proceso de es
peciacidn geogréfica.

Financiado con Proyecto 016/87 FIA Ministerio de Agricultura y
Asociacifn de Exportadores de Chile.

JCOMO SE MUEVE UNA MOSCA? (How does a fly
move?). José Joto vy = .
Depto. Agroindustrias y Cs. del Ambiente,
Universidad del Bio-Bio y Depto. Biol.Cel.
y Gen.Fac. Medicina, Universidad de Chile.

Se estudié genéticamente el patrén de
movimiento de adultos de Drosophila melano-

, en relacién con la bfisgueda de
congéneres. El objetivo es conocer 1la base
conductual de la formacién de agregaciones en
esa especie.

El movimiento de las moscas se descompuso
en: i) traslacién y ii) rotacién. Se analiza-
ron varias cepas de D.melanogaster y cuatro
que diferian entre si se cruzaron en todas
las combinaciones posibles. Las Fl1 se
analizaron por el método dialélico. Las
moscas se introdujeron, de a una, en cépsulas
petri y su conducta se observé por 5 min.

Machos y hembras difieren en locomocién y
giros. La arquitectura genotipica de 1la
locomocién de ambos sexos muestra una
dominancia significativa, la cual es impor-
tante para aumentar y disminuir la locomo-
clén. No hay diferencias entre cruzamientos
reciprocos. Los sexos difieren en la arqui-
tectura genotipica de los giros: Las hembras
muestran: i) aditividad, 1ii) dominancia
direccional (aumento de giros), pero los
machos exhiben solo dominancia, la cual no es
direccional.

Las diferencias para moverse entre machos
y hembras de D.melanogaster sugiere que
presiones selectivas han modificado de manera
distinta el genotipo gque, en cada sexo,con-
trola esas conductas. (FONDECYT NO91-1275).

GENETICA ECOLOGICA DE CRUSTACEOS DE DIFERENTES HABITATS
MARINOS (Ecological genetics of Crustaceans from
different marine habitats). Battaglia, B. y Bisol, P.M.
Dipartimento di Biologia, Facolta di Sclenze MM FF Nﬁ,_
Universita di Padova, Italia.

La interaccién entre organismos y ambiente es un punto
crucial para la comprensi6n de la evolucidn biolégica.
La variacién ambiental induce modificaciones en las con-
diciones fisiolégicas, celulares y bioquimicas habitua-
les. Se trata, en gran medida, de respuestas a nivel fe
notipico que tienden a hacer normal el funcionamiento de
los procesos vitales., Cuando la variacibn fenotipica va
agsociada a una variaci6n genética, el tiempo de respues-
ta se alarga y se generan procesgos de cambio de la compo
sici6bn genética de las poblaciones. Para individuar los
mecanismos genéticos de adaptacién y el rol de ambiente
en el diferenciamiento de las poblaciones, han sido estu
diadas numerosas especies de Crusticeos, Copépodos, Anf{
podos y Krill. Los ejemplares han sido colectados en N
distintas 4reas geograficas: pozas de marea, submareal,
aguas salobrgs y marinas. La investigaci6én ha sido rea-
lizada mediante cultivos, técnicas de electroforesis y
de actividad enzimAtica.

Los resultados muestran una amplia gama de valores de va
riabilidad genética, con una distribucién, para especieg
cercanas filogenéticamente, correlable, a primera vista,
con los diferentes regimenes ambientales. En ambientes
con factores fisico-quimicos altamente fluctuantea, la
variabilidad genética es mAs baja. Estos resultados nos
sugleren una prevalencia de mecanismos adaptativos que
favorecen una mayor plasticidad fenotipica en ambientes
estresantes. Algunos polimorfismos en particular pueden
ser mantenidos gracias al rol adaptativo que ellos po-
seen, como es el caso de la heterocigosis del locus Pgi
en el Anfipodo Gammarus insensibilis de la laguna de Ve-
nezia, en relacién a la temperatura. El estudio de la
estructura genética de las poblaciones ha permitido reco
nocer nuevas especies, diferenciadas entre ellas en relé
cién a las 4reas de origen y a las condiciones ecoldgicas,
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ESTUDIOS ELECTROFORETICOS EN LA ANCHOVETA £ngrautis
ngens (Electrophoretic studies in the anchovy, fagraulis
ringens ) Galleguilos, R Departaments de Ciencias del
Mar, Pontificia Umiversidad Catodlice de Chile, sede
Talcahuano. (Patrocinio: Faruk Alsy.)

En los ultimos aflos se han incrementads las
estudios que relacionan la genética poblacional y las
cinecias ecoldgicas aplicadss, como es el manejo de las
pesquerias pelagicas. Especial interes son los estudios en
ciertas 2zonas oceanograficas que tiene poblaciones
explotadas de sardinas y anchoveteas

En este trabajo se da a conocer la variacion
Jenetica encontrada en la anchoveta, mediante el uso de
técnicas electroforéticas en proteinas. La heterocigocidad
media por locus y por individuo es de un oche por ciento. A
traves del analisis de cuatro loci polimdrficos se
investigan las diferencias genéticas entre muestras de
1quique y Taicahusno.

Los indices de simiiitud genetica muestran valores
aitos. El analisis de desviacidn estanderizadas de las
frecuencias gepicas no muestran un patron clero de
diferenciacion genética En lo que se refiere a los
resultados obtenides se discuten situaciones encontradas
en otros especies del género Fagrawlis, especialmente
retacionada con la alta heterogeneidad intrapoblacional.

Proyects finane13d0 partiaimeants por PIUD y Subsecratary de Pesss.

VARIACION GENETICA EM 3Zpalacopus cvanugs (RODENTIA:

OCTODONTIDAE) (Genetic variation in Spalacopus
cyanus (Rodentia: Octodontidae)). Araneda C. vy
Gallardo M. Instituto de Ecologia y Evolucién.
Universidad Austral de Chile, casilla 567-
Valdivia.

La variabilidad génetica en los roedores
subterrdneos ha motivado numerosos estudios pues
permite poner a prueba predicciones tedricas en
genética poblacional. Con el fin de conocer los
patrones de variabilidad genética del roedor
subterraneo Spalacopus cyanus, se estudiaron
electroforéticamente, cuatro poblaciones (76
animales) de esta especie: Quirihue (n=31), Los
Vilos (n=28), Los Cristales {(n=7) y Huentelauquen
{n=10). Se analizaron 13 proteinas enzimatcas vy
dos no enzimdticas codificadas por 23 presuntos
loci.

La heterocigosidad media en la muestra
de  Quirihue (0,7%) contrasté con valores
comparativamente superiores obtenidos en las
poblaciones de distribucién norte (promedio no
ponderado 5,6%). Las distancias genéticas de Nei
(1978) son bajas (0.001-0.074} y concuerdan con la
distancia geografica entre las poblaciones. El
valor de Fst (0,273) indica una alta fragmentacién
poblacional. Este resultado no apova la
suposicién hecha por Reig (1970) de grandes
poblaciones de intercruzamiento para el género.
Analisis de conglomerados apoyan el reconocimiento
subespecifico para los animales de Quirihue.

Los patrones de variabilidad genética
encontrados no apoyan la hipétesis de
homoseleccién para un nicho subterraneo estable,
sino que apoyan una explicacién sustentada por
factores estocadsticos que involucran el origen,
tamafio y estructura poblacional.

Financiado por Proyecto FNC 8%-70 y DID UACH 35-91-11
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SUSCEPTIBILIDAD DE RATONES C3H Y 810.Sn A LA INFECCION
EXPERIMENTAL CON TRIPANQSOMA CRUZI. {C3H and B10.Sn mice
susceptibility to experimental infection with T. cruzi.
Gajardo, M. Departamento de Patologfa, 3rea de Microbio
logTa, Facultad de Odontolcgfa, Universidad de Chile.

El Tripanosoma cruzi es un protozoo que produce la
enfermedad de Chagas en humanos.

Cepas endogdmicas de ratdn poseen diferente capacidad
para resistir la infeccidn experjmental con T. cruzi,
cuando son inoculadas ip. con 10 parasitos vivos/ml.
La cepa C3H mostrd la mayor susceptibilidad, ya que el
100% de los ratones morian antes de los 20 dfas post-in
feccidn, con altas parasitemias.

En contraste, la cepa B10.Sn fué la mas resistente,
sus niveles de parasitemia bajan alrededor del 15° d7a
post-infeccidn hasta hacerse no detectables despuds del
30° dfa. Se mantienen asT por meses. EIl 100% de estos
ratones sobreviven la fase aguda de la infeccién.

El objetivo de este trabajo es establecer las bases
de las diferencias observadas mediante el andlisis com=
parativo en C3H y B10.5n, de la respuesta inmune humo-
ral y celular inducida por T. cruzi.

La poblacidn de par3sitos utilizada serd caracteriza-
da mediante andlisis de esquizodemas y zimodemas.

Las cepas de T, cruzi, Tulahuén y otras, estdn siendo
mantenidas en cultivos acelulares, celulares y por pasa
jes consecutivos en ratdn,

Se presentan los resultados preliminares sobre la ac-
tividad tripanocida y neutralizante "in vitro' del sue-
ro de ratones infectados,

Trabajo Financiado por Proyecto Fondecyt N° 90/0036

HERENCIA DE CARACTERES DE HISTORIA DE VIDA EN
Abrothrix olivaceus (RODENTIA, CRICETIDAE).
(Inheritance of life-history tra‘ts in Abrothrix

olivaceus, Rodentia, Cricetidae).
Gonz4lez, L.A. y Jofré, C. Instituto de Ecologfa y
Evolucién, Facultad de Ciencias, Universidad Austral

de Chile.

A pesar de la importancia fundamental del tamafio
corporal, edad a la madurez sexual y fecundidad en
determinar la adecuacifn biol6gica, escaso conocimien-
to de la variacién genética de estos caracteres se
tiene en poblaciones naturales de micromamiferos.

Las poblaciones de A. olivaceus se caracterizan
por fluctuaciones estacionales y multianuales en sus
nomeros, con estrategias reproductivas basadas en un
esfuerzo y wuna sobrevivencia diferencial de las
cohortes, postuléndose este hecho como un factor
intrinseco clave en las fluctuaciones multianuales.
Esta hipbtesis nos llevé a probar la base genética
responsable de la variacién fenotipica de estos
caracteres.

Se estimo la heredabilidad por andlisis de medios
hermanos, del peso del cuerpc, tasa de crecimiento,
tamafio de la camada, edad y peso a la madurez sexual
de animales nacidos en el bioterio. Se encontraron
valores de heredabilidad entre 0.2 y 0.3. Se discuten
las causas genéticas y no genéticas involucradas.

Financiado por Proyecto S-89-40 de la D.I.D., U.A.Ch.
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DISTRIBUCION CROMOSOMICA DE GENES RIBOSOMALES
TRANSCRIPCIONALMENTE ACTIVOS EN ROEDORES OCTODONTINOS.
(Chromosomal distribution of transcriptionally actlive
ribosomal genes in octodontinae rodents).Walker, L.I.,
Contreras, L.C. y Spotorno, A.E. Depto. de Biol. Cel. y
Genética, Fac. de Medicina, U. de Chile y Depto. de
Biologfa, U. de La Serena.

Los sels géneros de roedores octodontinos vivientes
tienen escasa dlversidad taxica (cuatro mcaotipicos, uno
con 2, uno con 3 esgpecies) y cromosémica. Los
cariotipos, principalmente metacéntricos, tienen 2n y NF
que sSi bien muestran amplios rangos de variacién
(38-120; 68-202), son iguales o muy simliares para 4
especies de 4 géneros distintos (56-58; 112-116). Las 9
especies exhlben ademds, un par cromosémico de similar
tamatto y morfologia que porta en su brazo largo, la
dnica constriccion secundaria (gs) del cariotipo.

Para averiguar si esta ¢s y eventualmente otros
sectores cromosémicos, llevan genes ribosomales
transcripcionalmente activos, metafases fijadas de

(2n=58,NF=116); Q. Jlunatus(2n=78, NF=128);
Spalacopus cyanus (2n=58,NF=116); Qctomys mimax
(2n=56 ,NF=112) y Tympanoctomys barrerae (2n=120,NF=202),
ge trataron con técnicas de tincién de Ag para NOR. En
todas las especles, el ¢nico sector cromosémico AGNOR?
fué el de la cB previamente detectada, presentando los
ntcleos 1 o 2 nucléolos bien delimitados.

Maltiples AgNOR' teloméricos distribuidos en 3 a 4
pares cromosémicos y varjo3 sectores nucleares agt
difuses, encontramos en canblo, en las especles de

, género cricétlido politipico y
cromosémicamente diversificado. La concentracion de los
genes ribosomales en s6lo un cromosoma comdn para todas
las egpecies octodontinas, serfa una expresion del
carécter estable y evolutivamente terminal de estos
cariotlpos. La dispersion de tales genes en filotinos,
reflejaria mayor inestabilidad gendmica y el actlvo
proceso de cladogénesis de este grupo relativamente mas
reciente, y/o las mayores demandas citopliasmiticas de su
répldo crecimiento. (PROYECTO FONDECYT 90-91 0376).

L0S REORDENAMIENTOS CROMOSOMICOS Y LA ESPECIACION: EL
MODELO DE LOS ROEDOGRES DEL GENERO CTENONYS. (Chromosome
rearrangesents and speciation: the aodel of the rodent
genus {{tenowys). Reig, 0. A. BIBE, Departamento de
Ciencias Biologicas. FCEyN, Universidad de Buenos
ARires.

€on alrededor de 57 especies
durante el Pleistoceno, 105 rordores subterrineocs
sudasericanos del génernc  (Ctenomys censtituyen un
peculiar ejemplo de especiacién explosiva. Representan
taabién uno de los  géneros de mamiferos  que
experimentaron una de las mias altas tasas de mutaciones
cromosbaicas conocidas, con nuaeros diploides que
varian de 2n=10 a 2n=70, y una gran diversidad de tipos
de reordenasmientos cromosomicos. El bandeo & permitic
establecer Que entre especies Buy emparentadas,
sinmorficas y con muy escasa diferenciacion genética a
nivel de alorimap, pueden existir varias inversiones
pericéntricas, cambios robertsoniancs comunes o de
homologia monobraguial y amplificaciones. E! bandea C
demostro una granm diversidad en el tipo y la cantidad
de heterocromatina. La tincion diferencial con
fluorocromos peraitié estabiecer gue algunas especies
tienen gran diversidad en secuencias ricas en GC
dispersas en el genomio. Sin embargo, en algunos grupos
de especies, los cariotipos son mas estables, Estas
ultimas parecen diferir en su estructura poblacional de
tos grupos variables en su cariotipo. Esta gran
cantidad de hketerogeneicdad intercariatipica e
correlaciona con la dinamica de una secuencia de ADN
satélite descubierts por tratamientc con enzimas de
restriccion, cuya secuenciacion demostré su similitud
con los retrovirus, sugiriendo su origen por trans-
posicion. Esta secuencia se encuentra muy asplificada
en aquellas especies que poseen mayor cantidad de
hetera-cromatina, Se pastula que los cambios
cromosomicos especiogénitos pueden tener su Causa en la
dinamica del ADN recoabirante, gque puede inducir
mutaciones cromosomicas de efectos esterilizantes, ¥
por lo tanto, ser factor desencadenante de 1a alta tasa
de especiacion que caracteriza al agénero Ctenomvs,

vivientes originadas
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ESTUDIO COMPARATIVO CON BANDED C EN TRES
ESPECIES DE LIQLAEMUS (SQUAMATA—-IGUANIDAE) .
( C-banding comparative study in three
species of Liglasmus).Navarro J*., VYelowo
Ake,, Iturra P+, Depto. Biol. Cel. y
Gendética, Fac. de Medicina® y Depto Cs.
Ecolégicas, Fac. de Ciencias##, Universidad
de Chile. Santiago, Chile.

variacidn del namer o
Liclaemus es 2n= 3@ a 2n=
44, Hay tambien entre estas especies
variacién del NF.Se han propuesta fisiones
robertsonianas e inversiones pericéntricas
como los mecanismos de origen de esta
variabilidad.

En L. leopardinus 2n= 32; L. copiapoensis
2n= 4@ y L. pseudglemniscatus 2n= 44 se

El rango de
cromosémico en

realizé bandec C para establecer el patrén
de distribucion de la heterccramatina
constitutiva CHC)Y e identificacién de

cromosomas mar cadores.
Independientemente de sus
todos los macr ocromosomas de estos
cariotipos presentan HC centromérica. En
L. pseudolemniscatus los microcromosomas no

mor fologias,

se presentan heterocromaticos. la mayor
parte de los MACY OCr OMOSOMas de L.
copiapoensis y L. pseudolemniscatus
presentan HC telomerica, y comparten al
menos 2 cromosomas marcadores. Los
cromosomas subtelocéntricos de [
copiapoensis no presentan HC en sus brazos
cortos.

En estas tres especies el bandeoc C muestra
una mayor similitud cariotipica entre L.

copigapoensis y L. pseudclemniscatus .
Proy. Fondecyt @865-91 y DTI N 2823-9033.

CONCORDANCIA ENTRE RAZIA CROMOSOMICA Y VARIABILIADAD
MERISTICA EN LIOLAEMUS MONTICOLA  (Tropiduridae)
SEPARADOS POR RIDS EN LOS5 ANDES. Concordance of
morphological variation and chromaosomal races in
Liolaemus monticola (Tropiduridae) separated by rivers
in the Andes. Lamborot, M., Eaton, L.C. Departamento

de Ciencias Ecolégicas, Facultad de Ciencias,
Universidad de Chile.
Se determind la variacidn intra- e inter—

poblacional en 14 caracteres meristicos para muestras
de 12 poblaciones de L. monticola monticola de 1la
cuenca del rio Maipo, que representa dos razas
cromosdmicas: la raza Sur (2p=34) y la raza Norte (2n=
38 a 40), mas una zona de contacto secundaric donde se
encuentran ambas razas e hibridos entre ellas. Se
efectuaron los analisis fenéticos para investigar el
efecto de los cambios cromdsomicos y las barreras
geograficas al flujo génico, sobre la diferenciacidn
en estas poblaciones de lagartos.

Las similaridades morfolodgicas determinadas por
analisis multivariado coinciden exactamente con la
separacidn en razas crombsomicas, confirmando asi la
existencia de las barreras. El primer componente
principal, basado en por lo menos 7 caracteres, clara-
mente separa las razas cromosdmicas, con la zona de
contacto secundario en posicidn intermedic. Dentro de
las razas, no se encontrd una correspondencia entre

similaridad fenética y ubicacidn geografica. No hubo
evidencia para aumento ni disminucidn de la
variabilidad morfoldgica en 1a raza cromosémica

derivada (raza Norte).

Estos resultados son consistentes tanto con lo
esperado por algunos modelos de evolucidn cromosdmica
como con el modelo de aislamiento alopatrico; no se
pudo discriminar entre estas alternativas. No
obstante, la variabilidad morfoldgica de la raza Norte
argumenta en contra de la posibilidad que los
cariotipos derivados se hayan originados por eventos
recientes de cuello de botella.

Financiado por Proyecta FONDECYT N*89-872.
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EL AZAR EN EL NUCLEO Y EN LOS REORDENAMIENTOS
CROMOSOMICOS DE /Mus mesculus demeslicus (Randonwess in
the nucleus and in chromosomal rearrangements of the moyse?
= . Departamento de Blologia Celular y Genélica.
Facultad de Medicina. Universidad de Chile
Los cambios cromosémicos comprometen a unos pocos dominios de
cromatina o a cromosomas completos como en las translocaciones
Robertsonianas (tRb). Pueden ser también tan peauenos como las
inserciones de ONA, o como la transposicion de heterocromatina
constitutiva. Para que éstos cambios cromosdémicos ocurran, se
requiere al menos, ¢! contacto o asociacién entre los dominios
cromosomicos en 105 cuales el reordenamiento se produciria.  La
distribucion en el espacio nuclear de los dominios cromosdmicos que
preterentemente participan en los cambios y 1a frecuencia con que estos
entran en contacto y se asocian, es practicamente desconocida. En este
trabajo, se presentan evidencias acerca de la distribucion y
probabilidades de asociacion de dominios cromosémicos en el espacio
3D del nucleo de los espermatocitos del raton. tn ios espermatocitos en
paquiteno, los extremos o tetdmeros de los bivalentes, Tpy Tq, estan
insertos en la envoltura nuclear NE. Esto determina que t0s teiomeros v
los dominios cromosdmicos adyacentes queden situados en la periferia
de} nucleo. En el raton, el centromero y la heterocromatina
pericentromérica estan muy préximos al Tp, configurando en cada
bivalente un Complejo Centromero-Telomerico CTC.  Los resultados
obtenidos por medio de series de cortes y microesparciags para ML vy
ME. demuestran que los CTC se distribuyen por ia cara interna de la NE
en forma predecible, generdndose ambitos nucleares en los cuales tos
CTC se asocian entre si al azar y de manera diferente en cada meiocito
Los patrones de distribucion vy de asociscion observados, se
compararon con los respectivos patrones esperados, obtenidos pur
simulacitpn 3D con apoyo computacional (627 Tipos de espermatocitos
individuales agrupados en 20 Clases). £l analisis de estos datos, en
conjunto con evidencias de polarizacion cromosomica, de asociaciones
nucleolares y de citofluorescencia (DNA rico en AT), permiten plantear
fundadamente la hipotesis: que la distribucian y frecuentes asociaciones
entre CTC en el nicleo de los melocitos, serian factores en gran
medida responsables de Jas tRb y de ta evolucitn concertada del DNA
pericentromérico, en el raton.
Proyectos: DT 82686 U de Chile; FONDECYT 1104: WHO §00Q0

CROMOSOMAS Y ESPECIACION EN LABARTDS. ( Chromososes and speciation 1n
lizards). Llaaborot, Madeleine. Departamento de Ciencias Ecolégicas,
Facultad de Ciencias, Universidad de Chile.

Feviciones recientes de los factores responsables para la fijacidn de
fruyevos rearreglos cromosdeicos en poblaciones naturales y las consecuencias
evalutivas de dichos eventos, deauestran que atin faltan variables para
esclarecer el rol de los cambios cromosémicos en Evolucidn. El Modelo
cromosfaico de especiacién en Cascads,  (Hall, 1973 ejeaplificado en
lagartos, es excepcionalmente explicito.

En general, los &0 generns de Tropiduridae, presentan cariotipos
conservatives con  wn K* diploide (20} de (2 amacro y 22 o
sicrocroaososas.  Sin eabargo, som los geénercs te gran numero de especies,
los que concentran {a aavor variacidn cromeséaica de la fasilia,

fnalizaré eiemplos en Liglaeaus, cuyas especies incrementan el 2n por:
fisiones centricas, incremento de microcromosomas, triploidia y otros.
Particularsente elocuente es la sitwacién de L, wmonticola, espec:e
aontafosa. de alta variabilidad crososdmica intra e interpoblacional, con
diversas razas croavsésicas de cosplejidad creciente de Sur a Norte:s 2n =
I I =M; 0= 38 - 407 In = 41 a 46, Unas wmonombrficas y otras
poliadrficas para rearreqlos cromossmicos; onas de hibridacién secundaria
con hibridos de baja fertiiidad; situaciones de alopatria v sispatria,
etc.

Esto  ha persitide realizar estudios citogenéticos individuales v
poblacionales, andiisis meibticos comparativos de individuos colectados
dentro v fuera de 1a zona de hibridacidn . aspecto que ilustra, tal vez, el
primer ejemplo de los estudios publicados para las zonas hibridas de
vertebrados en condic:anes naturaiec.

En algunas instancias de ia fistoria de los iguinidos, parece probable
que los cambios cromosémsices han promovide especiacién prolifera y rdpida.
Sir embargo, los cambios crososdmicos no constituyen el dnico aode de
especiacisry  la existencia de barreras bicgeogrédficss v otras, nos
proporiionan una gasy de situariones en las gue es posibie combinar ads de
un sodo de especiacifn,

Financiade por proyecto FONDECYT 872-99.
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NUMERG Y TIPO DE CAMBIOS CROMOSOMICOS EN LA EVOLUCION
DE LOS CRICETIDOS FILOTINOS ANDINOS. (Number and kind
of chromosome changes in the evolution of Andean
phyliotine rodents). Spotorno, A. y ¥alker. L.
Departamento de Biologfa Celular y Genética, Facultad
de Medliclna, Universidad de Chiie.

El papel de ios cambios cromosémicos en la
egpeclaclén es controvertido, salvo cuando ellos
afslan reproductivamente dos genomas en dlvergencia
que coexisten espacio- temporalmente (simpatria).
Reclentemente 0O.A. Relg ha propuesto que aquelilos son
uno de los factores Iintrinsecos que producen ia
diversidad taxica concentrada en generos polltf{plcos,
en contraste con la de los monotiplcos. Con el objeto
de estudiar dicho rol en la evolucién de l1as especies
de la trlbu Phyllotinl <{(Rodentia, Cricetidae), se
diseflaron y calcularon ([ndices de distancla
cromoscmica (IDC, partiendo de Imai et al., 1983).

Esta tribu (12 géneros y 45 especies) presenté
una tfplca curva taxica, y el nimero de especies por
género se asoclé positivamente con los IDC minimos
entre las especles de cada género; Ja posible
excepclon de Euneomys puede deberse a Insuficlencia de
datos. La red de IDC minima resulté casl concordante
con la obtenida a partir de los datos electroforéticos
de algunos géneros.

El anéalisis cltogenético por comparacién de
bandas G indica que las IDC minimas subestiman la
cantidad de camblos cromosdmicos ocurridos en este
clado, ya que se habrfan producido variadas fusiones
centricas Independientes y paralelas (i.e. en
Phyllotis y Euneomys), as{ como muchas fusiones en
tandem (en Aullscomys). Esto sugiere que taies cambios
fueron capaces de aislar reproductivamente a los
genomas Involucrades, y por tanto, actuar en la
especiacién dei grupo.

Financlado parclialmente por DTI 2689/8933, U.DE CHILE
y FONDECYT 88-1013.

CARACTERIZACION DE UNA MUTANTE FENOLOXIDASA
NEGATIVA EN EL HONGO Pycnoporus sanguineus.
(Characterization of a phenoloxidase negative

mutant of the fungus Pycnoporus sanguineus).
Ortiz, S., Venegas, J. y Pincheira, G. Depto.

de Ciencias ecoldgicas, Facultad de Ciencias y
Depto. de Bioquimica, Facultad de Medicina,
Universidad de Chile.

Mediante tratamiento de conidios del hongo
Pycnoporus sanguineus con radiacién ultraviole-
ta se obtuvo una mutacidén que afecta la produc-
cién de fencloxidasas extracelulares.

En reiterados cruzamientos de esta mutante
con la cepa silvestre se seleccionaron colonias
que presentaban el fenotipo de la cepa mutante,
lo cual revela estabilidad genotipica y fenoti-
pica de la mutacién. La mutacidén ademas produ-
ce efectos pleiotrépicos, que se traducen en di
ferencias en la cinética de excresién de protei
nas.

Ensayos de actividad enzimatica de lacasa
in situ asi como también la cinética de activi-
dad de lacasa intracelular y extracelular tanto
en la cepa silvestre como en la cepa mutante
sugieren que la mutacién estaria afectando basi
camente a esta enzima.

Con el fin de caracterizar molecularmente el
efecto de esta mutacién, se ha iniciado la puri
ficacidén de la enzima lacasa excretada por la
cepa silvestre.
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PLASMIDIOS EN BACTERIAS ICTIOPATOGENAS (Plasmids in ich-
thyopathogenic bacteria). Montoya, R., Sgez, E., Henrf-
quez, M. y Vega, R.*¥ Fac. de Cs. Biol. y Rec. Natura -
les, Depto. Biologla Molecular, Depto. de Microbiologfa,
Universidad de Concepcidn; * Depto. de Acuicultura y Cs.
Naturales, Pontificia Universidad Cat&lica de Chile, Te-

muco.

Una enfermedad que causa importantes pérdidas en las
actividades de salmonicultura es la pudricién de las ale
tas; se trata de una infeccidn frecuente que ataca a los
peces en sus distintas fases de desarrollo, y que se acen
tda a medida que las condiciones de cultivo se hacen es-

tresantes.

A partir de aletas erosionadas de trucha arcoiris
(Oncorhynchus mzkiss), se aislaron 250 cepas bacterianas,
constitufdas principalmente por Aeromonas hydrophila y

Pseudomonas fluorescens. Las cepas de cada especie compar

ten idéntico biotipo y antibiotipo pero son diferenciadas
por su contenido plasmidial. La investigacidén de los plas
midios ha permitido observar cepas con I, 2 6 3 clases
distintas, cuyos pesos moleculares fluctlan entre 1,5 y
50 MD, con una frecuencia maycr para aquellos menores de

5 MD. Al momento, su presencia no se ha relacionado con

algunas de las caracteristicas estudiadas en las cepas

bacterianas.

LOCALIZACION PERIFERICA DE LA CROMATINA
CONDENSADA EN NUCLEQS DE ESPERMATOCITOS DE Pudv
pude y Mus muscvlus (Peripheral localization of condensed
chromatin In spermatocyte nuclel of 2 pudy /N musculus

" .y Ferndncdez-Dongso, R Departamento
de Bloiogia Celular y Genética, Facultad de Medicina, U. de Chile.

Hemos propuesto un modelo de organizacion del nucleo meiético en
profese segin el cual las regiones telomérices y cgominfos
cromosom icos contiguos, quedar fan localizedos obligadamente en la
pertferia del ncleo. Ello se deberia 8 18 union de los teiémeros de
los bivalentes a 1a envoltura nuclear. Con el proposito de obtener
datos cuantitativos que avalen este proposicton, se seleccionaron
dos especies cuyos compliementos cromosdmicos se caracterizen
por presentar cromosomas telocéntricos 2 puge 2n=70 y M
muscylus2n=40 con sbundante heterocromatina per icentromérica
que permanece condensada durantz la profase meidtica. Se
realizaron series de cortes pticos g8 1 um de grosor de material
testiculer fijado e incluide en plastico. Espacios nucleares de igual
voldmen, uno periféricoy otrocentral, fueron representados por
circulos concéntricos en cada corte de una serie nucleer. E}
espacio periférico resultante tiene una altura muy inferior a la
mited de) radio de la esfers con la cusl se pusde snalogar cada
nicleo. Las éreas de cromatine condensads (CC) presentes en las
fotogrofias de diez series nuclsares por especte, fueron
transferidas a papei milimetrado trensparente y cuantificadas en
el espacio central o pertférico. EnPuats el 748 de 1a CC se localizd
en la periferia y el 268 restante en el volimen central. En /Mus
el 69.3% en el espacio periférico y el 30.7 en e) central. En
promedio 10s nucleos de Auct/presentaron un 208 més de unidades
de CC. En ambos casos, el bivalente XY que también esté formado
por CC de localizecion periférica, pudo haber Incrementado,
sunque en no més de un 108, el recuento total de CC en Je periferia
nuclear. Estos significativos resultados demuestran que la
distribucion de 1a CC en los nicleos meldticos de Pugy v Musno es
al azar y refuerzan 8l modelo propuesto pera la localizacion de las
regiones centromero-teloméricas on especies con cromesomas
telocéntricos
DT1.B-2686 U.deChile; FONDECYT 1194 y WHO 89099.
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DISTRIBUCION DE LA CROMATINA CONDENSADA EN
NUCLEOS DE ESPERMATOCITOS DE rladon degus Y Mus
museu/lus (Chromatin distribution in spermatocyte nuclei of @
aegus and C. gpimus).  Paulos, A, Berrigs, S v [erndndee-
Dongso, R. Departamento de Biologia Celular y Genética, Facultad
de Medicina, Universidad de Chile. Casiila 70061, Sentiago 7.

O dagys, 2n=58 con cromosomas mayor itariamente metacéntricos
y M musculus, 2n=40 con todos sus cromosomas telocéntricos,
fusron seleccionados por sus cariotipos contrastantes, para
estudier en sus espermatocitos una distribucion cuantitativa de la
cromatina condensada (CC) relacionade con las regiones
centroméricas. En O dass 8l menos 17 pares cromosémicos y
en M musculus todos 10s cromosomas presentan heterocromatina
pericentromérica. De esta manera, 1a CC que se apreciaen cortes
de 1 um de espermatocitos fijados en glutaraldehido v osmio,
corresponde en gran parte o heterocromatina pericentromérica.
En series nucleares 7 de ratény 10 de (rfadnfus cuantificade la
CC que aparecia localizada en los volimenes nucleares internc o
externo, ambos cuantitativamente equivalentes. En devactw sl
68.9% 0de la CC se sncontrd dispuesta preferentemente en el
volumen nuclear internoc, en cambio en ratdn la mayor parte de
ella (63.2%) se encontrd en el volumen nuclear externo. En un
estudio paraleloc realizado en el ratdn se ha encontrads un
porcentaje cercano al 70% de la CC en el volumen nuclear
periférico. Estas diferencias podrian deberse a variaciones
naturales de la condensacién de la cromatina ya que fueron
estudiades respectivaments paquitenos medios v tardios, v a que
los estimaciones cuantitatives fueron hechas por diferentes
personas. Sin embargo an ambos cases, la totalidad de los nuclecs
de ratén estudiados ( 10+7) mostraron una distribucitn de 1a CC
significativamente preferante por la periferta nuclser. Los
resultades obtenidos musestran que 1a distribuctén de la cromatina
en los espermatocitos de @ dawsy /1 muscu/usno es 8l azar, v
que nuestra proposicion que supone una localizacion nuclear para
las regionss centroméricas dependiente de la longitud de los brazos
de los bivalentes, es valida para ambas especies

DT1.B-2686 U.deChile; FONDECYT 1194 y WHO 89099.

FOSFOGLUCOMUTASA Y &« -GLICEROLFOSFATO DESHIDROGENASA
COMO MARCADORES GENETICOS EN CONGRIO NEGRO (Genypterus
maculatug). (Phosphoglucomutase and -glycerophosphate
dehydrogenase as genetic markers in Genypterus
maculatus). Gonzélez, F., Alay, F. y Cabello, J. Labo-
ratorio de Genética, Depto. Biologia Molecular, Facultad
de Ciencias Biol6gicas y de Recursos Naturalea, Universi
dad de Concepcién. Proyecto DIC 20.31.22.

Como parte de un Proyecto de Investigacién referido
al estudio de marcadores genéticos en Genypterus macula-
tus que viven en el litoral de la VIII Regién, se infor-
man los resultados obtenidos al analizar 98 ejemplares
adquiridos a embarcaciones artesanales frente a Bahia
Concepcién, en un periodo de 18 meses.

Muestras de misculo blanco e higado fueron analiza-
das mediante electroforesis en geles de almidén al 12%
en sistemas tampones continuos y discontinuos.

En el Proyecto original se estudian 9 isocenzimas que
corresponden a 17 loci, los cuales el 47% resulté ser
polimérfico. En la presente comunicacidén se discuten
los valores obtenidos para la heterocigosidad y equili-
brio Hardy-Weinberg sobre la basg de 1la frecuencia géni-
ca calculada para los loci polimérficos de las enzimas
fosfoglucomutasa y -glicerolfosfato deshidrogenasa.
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CONTRIBUCION AL CONDCIMIENTO GENETICO DE P. truche
Y 0. mykiss PRESENTES EN LOS LAGOS ICALMA Y GALLE~-
TUE CEL ALTO BI0BIO. (Genetic markers of P. trucha
and 0. mykiss of the Gellstus snd Icalma Uskes).

J.F. Gavilén; F. Alay y J. Cabsllo. Leboratoric de
enbtice, ncultld de Clancies Dlol8gicaam y RANN.

Universidad de Concepcibn. Proyacto DIC 203122 y
Proyscto EULA.

La conasrvacitn de los recursos genfticos ha si-
do en el Oltimo tiempo preccupecifinm del smbilaente
cientifico relacionado con la explotecibn de recur-
sos nsturales; los esstudios sobre los efectos de
las alteraciones de algunos scosistemes y la dowmes-~
ticacibn ds las sspeciss. En Chils axjists conclen-
cis gque los peces de aguas continantsles junto con
tener une gran importancie biolbgica son un patrimg
nio smbientsl y cultural, wspecieslmenta las sspa-
cies nativas. Sin embargo ss ha sjercido uns pre~
si6n sobre ls fsuns ictice lo suficisntements fusr~
te como pars considerer en la actuslidad slgunas
poblaciones hejo la catagoria de vulnersbles o an
psligro de sxtincibn,

aAspactos biolbgicos,reproductivos, genbti=-
cos y poblacionelss b&sicos de la mayoria de las
eapsciss de psces de sguess continentalss, no se
conocen.

Poblaciones dal alto Bioblo de P.trucha y 0. my-
kiss son totslmente desconocides, tampoco existen
sntscsdentss sobrs la introduccibn de O.mykiss en
sl sistema.

El presents trabajo, aporta con informacibn bio-
16gice preliminar y con informacibn scbre mercsdo-
rea genfticos detectados en musstras de higado y
musculo de smbas especiss. Estos marcadores gendti-~
cos, isosnzimas, fusron detsctados msdiants slectro
forésle da 5 siatemas isoenzimaticos sn geles de
Blmidbn 8l 12,5 % seguido de tincifn especifice. Se
discuten los resultados sn funcibn a les condicio-
nas matodolbgices utilizedas.

ESTUDIO POBLACIONAL DE Concholspas conchalapas (BRU=
GUIERE, 1789).(Population study of Conchalepas
cuncholn [ 1] (Bruguinrt, 1789).

l"A_r"EﬂUR ; LEFEZ [.; A . Dptos. de

0. ogll Molncullr y de Dclanolng!n. Facultad de
Cienciss Biolfgicas y de Recursos Naturalss, Univer-
sidad de Concepcibn. Proyecto FONDECYT 3501/89 y DIC
203116 (Universided de Concepcifn).

La prassntes comunicecifin se refiare 8 la eatructu~
ra poblacional de Concholepss concholepss. Ests re-
curso de gran inpurtancln sconbmica se sncusntrs sn
serio peligro de extincibn debido a una indiscrimi-
neda sobresxplotecifn comerciel lo que ss ha traduci
do sn una veda psrmanente.

Los fenbmenos de erosién genética csusados, sn es-
te casa, por una sxtraccibn masive provocen serios
desequilibrios poblacionales, lo cusl se corrobora
por uns gran cantidad de informacitn existenta so-
bre el tama.

Es intarssante por lo tanto comparer tdeades vl pune
to de viste genftico poblaciones sobresxplotadas
Remuntcho, VIII regitn) con poblaciones protegides
(Ressrves de Quintsy en la V regibn y reservass de
Mehuin en ls X regibn,

En el presente trebajo, asocisdo ® grupos de in-
vestigecibn de Sentisgo y Vsldivie, ss comunice sl
resultado ds sstudiar 51 sjsmplares de cada una de
sstas 3 localidades empleando como marcadorss gend
ticoe laas sigulsntes isoenzimes detarminadas por
slectroforesis en gel de almidbn: Fosfoglucomutasa,
Esterass, Malato deshidrogenasa, 6 Fosfogluconsto
deshidrogenasa, Isocitrato deshidrogsnasa, Leucin
anino peptidasa, Ds estos, tres sistsmas resultan
ssr polimbrficos para todos los tejidos anblizados
(Branquia, MGsculo del pie y Hapatopencrsas).

A partir de estos anSlisis se calcule los valores
de polimorfismo y hetsrocigosided y se comparsn di-
chos vealorses entrs los ejsmplares obtenidos en les
tres localidades mencionadas.
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WMONITOREO GENETICO EX PECES DEL RIO BIOBIO: AUMENTO EN LA PRECUEN
CIA DE MICRORUCLEOS EF PECES DE ZOWAS CONTAMINADAS. (Genetic moni
toring in the Bloblo river: Incressed micronuclei frequency in
fishes from coBtasinated zones). Alay F'i ¢, Vslensuels, J,F. Ga-
vilén, ¥, Rufs’y W, Campos’ Departamento de Biologia Molecular y
Departamento de z0Qlogia’ Facultad de Cs. Blolégicas y RRNN. Uni-
versidad de Concepcidn. Instituto de Zoologla'. Universidad Austral
de Chile. Proyecto DIC 203116 Universidad de Concepelén Sub-pro-
yectd N° 13,2 Centro EULA.

La conmervecién de los recursos genéticos es una tarea ca-
lificada como urgente por FAO, PNUMA{ UNESCO, UICN, stc, debldo a
1a creciente conteminecisn del medio embiente, Esto provoca un
efecto lamentabls modbre los cusrpes de sgua y los organiswos gue
los utilizan o allf viven. Para monitorear estos ambientes se han
desarrollado una variedad de epnsayos usandoc animales acubticos, en
que los pecee son de vital importancia dadd su condicidn de orga-
nlemos terciarios en la cadena tréfica. Dentro de loa test a corto
plazo, el teet de aicronficleo (MN) aplicado a pecas constituye una
atractiva alternativa de evaluacibn in vivo.

En el presente estudio se hace en primer lugar una &nduc-
c¢ién experimental de MN en eritrocitos periffricos en Q. mykies
¥ G. affinis expuestos a dosis de 100, 200 y 300 rad de radisclon
gama. Los resultados obtenidos evidencian claramente la factibili-
ded de inducir MN en paces y sdenfs permiten establecer uns rele-
c16n directa entre la frecuencia de MN y la dosim aplicada, y ava-
lan el usc de ests técnica en un progrsma de monitorec. En una se—
gunda etaps se sstudia la presencis de MN en lo# peces del rio
Bloblo como parts de un programs desarrollado por el Csntro EULA.
Se aabe que este cuerpo de ague estf sometido & una fuerte conta-
minseién por parte de industrius y asentamlentos humancs en su
csuce inferior, Se reslizaron una sirie de muestreos desds el na-
cipiento del rio hasta su desembocadura. Se capturaron ejemplares
de P. truchs, P. melanops, C. msuleanum, B. australis, S. trutte
faglo y 0. mykiss de los que me obtuvieron frotis sanguineos in
situ, para posteriormente determinar la frscuencia de eritrocitos
mieronucleados, se examinaron 129 paces y se contabilizaron al
microscopio 360.389 células, Los resultados inaican que existe un
aumento significativo en la incidencia de MN en los peces que ha -
bitan las zonas m8s conteminadas. 80 entregan frecuencias de MN y
se discuten en relacién & valorea do contaminacidn por metalee pe-
sados detectados y cuantificedos en el rio Biobfo por el Centro
EULA.

VARIABILIDAD INTERPOBLACIONAL EN LA CAPACITAD GERMINATIVA DE SEMILLAS
UE Btriplex repanda Phil. (Interpopulation variability in seed
germination of A, repanda). Morero,R.J., Gutiérrez J.R. y Aguilera,
L.E. Departamento de Bioclogia y Quimica. Fac. de Ciencias

Universidad de La Serena.

Atrivlex repanda es una de las veinte especies nativas del gé-nero
en Chile, Se caracteriza por su capacidad para habitar en suelos de
bajo potencial hidrico y altas radiaciones. Tieme un alto valor
forrajero por estar presente en los periodos de baja preductividad
del estrato herbiceo, por su alto contenido proteico y su aceptabili-
dad por el ganado caprino y ovina. Sin embargo, su uso estd limitado
por la escasa germinacidn de sus semillas que en condiciones natura-
les no supera el 2%. Existen numeroses estudios fisioldgices con el
objeto de aumentar sus niveles de germinacién.

El presente trabajo pretende detectar diferencias genotipicas
entre las poblaciones dentro de su rango de distribucion natural.

Se utilizaron frutos de 34 meses de edad de los cuales se extraje-
ron las semillas que se hicieron germinar en muestras de suelos de
los distintos lugares de colecta.Un total de 10 poblaciones y 10
muestras de suelo se dispusieron en un disefio de blogue-parcela
dividida, bajo condiciones controladas de temperatura, humedad y
fotoperiodo,

Mediante un an&lisis de varianza se determiné si habian diferencias
interpoblaciones, suelos y la interaccidn poblaciém por suelo. Las
diferencias entre los promedios se determinaron mediante la prueba de
comparaciones multiples de diferencias minimas significativas. El
tipo de suelo no afecté la germinacién de las semillas de una misma
poblacién, pero si, hubo diferencias significativas entre las pobla-
ciones cultivadas en un mismo suelo, lo que sugeriria uma posible
diferencia genética entre ellas. Los porcentajes de germinacién de
las semillas de las diex poblaciones variaron entre 7 y 40% con
diferencias altamente significativas entre ellas. El porcentaje de
germinacidn de las semillas provenientes de poblaciones costeras
fueron el doble del encontrado en las poblaciones del secano inte-
rior. Bsta diferencia plantea la posibilidad de un efecto maternc ya
que las plantas wmadres del secano interior, en el momento de la
frutificacién, estan sometidas a un mayor estrés hidrico y alta ra-
diacién, lo que se manifestaria en un incremento de la latencia en
las semillas.
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EFECTO DE SUEROS INMUNES EN LA INFECTIVIDAD DE
CELULAS DE CULTIVQO Y LISIS MEDIADA POR COMPLE-
MENTO EN DIFERENTES POBLACIONES DE TRYPANOSOMA
CRUZI. (Fffect of immune sera in infectivity of
cell cultures and antibody dependent complement

mediated lysis on ditferent T. cruzi population).

s&nchez, G., Wallace, A., Correa, 1. Solari,A.
Departamento de Bioquimica y Departamento de Me
dicina Experimental, Facultad de Medicina, Uni-
versidad de Chile.

En nuestro laboratorio se han caracterizado
diferentes poblaciones de T. cruzi en base a pa
rémetros gendticos, bioquimicos y comportamiento
biol6égico en ratones. En este trabajo se estu-
di6 la susceptibilidad de diferentes poblacio-
nes de pardsitos y el clon Dm 28c a lisis media
da por complemento. Se observ6 una variedad de
respuestas liticas en Las 7 poblaciones y el
clon de pardsitos frente a 10 sueros inmunes an
ti poblaciones pertenecientes a zimodema 1 y a
4 sueros anti pardsitos Z,. Antisueros 7, fue-
ron incapaces de lisar pardsitos 2. La ceva Da
za resultf ser altamente resistente a lisis con
los 14 sueros utilizados. En el propbsito de es
tudiar si la resistencia a lisis se debe a que
los anticuerpos no se unen a los par&sitos, se
realizaron ensayos de inmunofluorescencia indi-
recta utilizando el par8sito vivo. Se observd
intensa fluorescencia cuando se utiliz6 sueros
capaces de producir lisis, la que no fue obser-
vada cuando se utiliz6 aquellos incapaces de in
ducir lisis. Se estudid ademds, el efecto de
los distintos antisueros en la capacidad de aso
ciacién de par8sitos del clon Dm 28c a celulas
de cultivo VERO y macréfagos J 774.3.

Financiado por FONDECYT, UNDP/World Bank/WHO.
TDR y apoyo Tesis Postgrado U. de Chile.

STRESS OX)DATIVO EN PACIENTES CON DISTROFIA MUSCULAR DE
DUCHENNE. ANTECEDENTES PRELIMINARES. (Stress oxidative in
Muscular Dystrophy patients. Preliminary antecedents).
Reyes, J.(1). Holmgren, J4.(2); salim, M.(3); Lissi, £.(3)
Colombo, M. (4)7 (1) Universidad de Valparafso, (2) ins -
tituto de Rehabilitacién Infantil (IR1), (3) Universidad
de Santiago, {(4) Universidad de Chile (INTA).

La Distrofia Muscular de Duchenne (DMD)} es una de las
miopatfas mis severas y frecuentes. Se hereda en forma
recesiva ligada al sexo y el gen que la determina ha sido
mapeado en el locus Xp-21.

En Chile, y de acuerdo a la casuistica de los Insti -
tutos de Rehabilitacién Infantil, el nidmerc de pacientes
DMD se ha incrementado progresivamente a partir del afio
1950, probablemente como consecuencia de la disminucién
de la mortalidad perinatal, la deteccidn y diagnBstico
mas precoz y el incremento en la derivaci6n de pacientes
a los IRl dei pafs.

Estudios previos en estos pacientes, han demostrado
un aumento de enzimas antioxidantes y productos de
peroxidacién de lipidos. £l incremento de antioxidantes
especialmente en los primeros estados de la enfermedad,
podrfa estar en relacidn con un posible rol protector que
resultarfa infructuoso ante la proporcién del daflo
oxidativo,

Se estudian 20 pacientes con sus respectivos contro -
les pareados, que asisten regularmente al IRl de Santia -
go. Llas mediciones se realizan con un contador de cente-
1leo fuera de coincidencia.

Antecedentes preliminares de bioluminiscencia en
orina, muestran diferencias entre pacientes (X = 3803
cuentas/mM creatinina) e individuos controles (X = 902
cuentas/nM creatinina). Estas mediciones pueden ser un
reflejo del stress oxidativo general, ya que la orina
constituye una posible vfa de eliminacidn de los Ifpidos
dafados, portadores de grupos precursores de Jas especies
luminiscentes.

Proyecto Financiado DICYT, Univ. de Vaiparaiso.
Salim, M, Beca CONICYT 1991,
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RESULTADOS DE ESTUDIOS CROMOSOMICO EN EL HOSPITAL GUSTAVO

FRICKE. (Chromosomical studies in Hospital Gustavo
Fricke). Seebach, Ch., Fuenzalida, P., Sanz, P. Labo-
ratorio de Genética, Hospital Gustavo Fricke, Vifa del

Mar,

Presentamos los resultados de 304 estudios cromosomi-
cos realizados, entre los afnos 1989 a julio de 1991.

Se realizaron 285 estudios en linfocitos, con 24 (8.4%)
sin resultados., De los 261 cariogramas obtenidos, 181
(69,3%) son normales y 80 (30,7%) tienen alteraciones nu-
méricas o estructurales tanto en autosomas camo en gono-
somas.

AdemAs, se entudiaron 19 pacientes con leucemias, 8
(42,1%) sin resultados. En los 11 con cariograma, 6
(54,5%) son normales y 5 (45,5%) tienen alteraciones.De
estos 2 estudiados en médula Osea, una presenté polidi-
ploidia (LLA) y la otra crorosoma Philadelfia (Phi) en
50% de las mitosis analizadas. Las restantes 3, estudia
das en linfoblastos en sangre periférica presentaron Phi
en 100% (2 casos) y 18,5% ( 1 caso).

Los altos porcentajes de fracasos se deben a muestras
coaguladas y el uso de medios o reactivos vencidos por
motivos presupuestarios.

El rendimiento del estudio de linfocitos es comparable
a otros laboratorios de la especialidad. Dada la impor
tancia diagndstica y prondstica del estudio citogenético
en leucemias es impresindible mejorar el rendimiento
alcanzado en dicho examen.

CONTROL GENETICO Y AMBIENTAL DE CARACTERISTICAS
CUANTITATIVAS EN CHINCHILLAS (Chinchilla laniger)
EN CONFINAMIENTO. {Genetic and environmental con-
trol of quantitative traits in chinchillas (Chinchi-
11a laniger) under confinement. MNeira, R. y Garcia
X. epto. Prod. Animal. Fac. Ciencias Agrarias y
Forest. Universidad de Chile.

Con informaci6n recogida durante 4 afios de chinchi-
llas en crianza artificial, se realizé un andlisis
descriptivo de caracteristicas reproductivas y de
crecimiento y se estimd parémetros genéticos. Los
promedios obtenidos para tamafio de camada al nacer
(TCN), nimero de nacidos vivos (NNV), tamafio de
camada al destete (TCD), peso de camada al nacer
(PCN), peso de camada a destete (PCD), mortalidad
al nacer y mortalidad nacimiento-destete fueron
1,755 1,59; 1,31; 83,3 g; 342,8 g; 10,4% y 21,0%
respectivamente. Lla mayor frecuencia de apareamien-
tos ocurri6é en los meses invernales. El afio y la
época de parto afectaron a précticamente todas las
variables estudiadas, con mejores comportamientos
en verano y primavera. La prolificidad vari6 segin
el nimero de parto y el nivel de luminosidad dentro
del criadero. Las correlaciones fenotipicas entre
NNV, TCN, TCD, PCN y PCD fueron altas, las correla-
ciones entre estas variables y edad al parto y
largo de gestacién fueron en general significativas,
pero bajas. Se estim6 la heredabilidad y repetibi-
lidad a partir de 316 pariciones de 101 hembras,
hijas de 62 madres y 28 padres. Se wutilizé un
modelo jerérquico con 3 niveles. La repetibilidad
para NNV, TCN y TCD fueron 0,10; 0,15 y 0,15 respec-
tivamente, La heredabilidad para NNV, TCN, TCD,
pesos al nacer, al mes de edad, al destete y a los
10 meses de edad fueron 0,13; 0,19; 0,29; 0,18;
0,33; 0,24 y 0,60, respectivamente.

DT1 A2113/901 U. de Chile.
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ESPECIFICIDAD GENETICA INDIVIDUAL EN INFECCIO-
NES INVASIVAS POR Haemophilus influenzae, (In-
dividual genetic specificity for invasive in-

fections of Haemophilus influenzae). Valenzue-
la CY., Avendano A. Departamentos de Biologfa

CeluTar y Gen&tica y de Pediatrfa, Facultad de
Medicina, Universidad de Chile.

Dado que en Chile se habfa demostrado que
los individuos del grupo sanqufneuv B eran mds
susceptibles a las infecciones urinarias por
gram negativos, decidimos explorar dicha sus-
ceptibilidad en las infecciones invasivas por
H. influenzae. Tanto los nifos enfermos como
sus madres mostraron una frecuencia significa-
tivamente m&s alta que la poblacidén general del
alelo B; los padres de estos nifios no difirie-
ron de la poblacién general, asf como no lo hi-
cieron los hermanos de los pacientes, los que
difirieron significativamente en la frecuencia
del alelo de sus hermanos enfermos. Los resul-
tados indican aque hay una asociacidn entre gru-
po B e infecciones invasivas por este bacterio
y que ademds dentro de cada familia, esta in-
feccidn parece mis especffica del nifio que ha
recibido este alelo. Como s6lo una parte de 1la
susceptibilidad es debida a este sistema, es
probable que Tos otros componentes aenéticos le
den una susceptibilidad especffica a cada indi-
viduo.

PROYECTOS 1025-89 FONDECYT y B26%0 DTI UCh.

FRECUENCIA DE PARIENTES EPILEPTICOS o
FISURADOS DE PRUOBANDOS EPILEPTICOS O FISURA—
DOS (Frequency of epileptic or cleft relati-
ves from epileptic or cleft probands) R.
Blanco, M. Miranda, L. Cifuentes, X. Rameau,
MJ. Maldonado, L. Jara y H. Aracena. Deptos.
Biol. Cel. y Genet. y Cs. Neurolégicas, Fac.
Hed.y Depto. Cirug. y Traumato. Fac. Odont.
U. de Chile.

Si la epilepsia y la fisura labiopala-—
tina comparten una misma predisposicién
genética, los parientes de epilépticos
deberian tener una mayor labilidad a hacer
fisura y presentar una mayor prevalencia que
la poblacién general. Fara someter a prueba
esta hipétesis se confeccionaron genealogias
de pacientes epilépticos y fisurados.

Los probandos fisurados presentan : 9,3
x 1000 de parientes epilépticos y un 10 x
1000 de fisurados. Los probandos epilépticos
presentan un 46,2 «x« 1000 de parientes
epilépticos y un 7,3 x 1000 de fisurados.
(Poblacién general 14 »x 1000 epilépticos y 1
® 1000 fisurados). Al comparar prevalencia de
parientes fisurados de probandos epilépticos
ve poblacidén general la diferencia es
significativa. Al comparar entre si segun
sexo & estos parientes fisurados la diferen—
cia también es significativa, como también al
hacerlo segin sexo y ler. grado de parentez—
co.

Los resultados indican que sélo cuando
el probando es epiléptico y mujer se observa
en sus parientes simultaneamente una mayor
prevalencia de fisura y epilepsia, con lo
cual no se puede adn descartar el posible
efecto teratogénico de drogas anticonvulsi-
vantes.

Proyectos FONDECYT 90-1134 Y 91-1118.
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RETINITIS PIGMENTOSA EN DOS FAMILIAS EXTENSAS (Retini-
tis pigmentosa in two extensive families), Moreno,
R.; | Navarrete, P.; Echeverria, S,; Conejan, N.;
Retamal, V.; Troya, D. Depto, Ciencias Basicas,
Facultad de Medicina. UFRO. Hospital Regional
Temuco, Serv. Salud Araucania, Municipalidad de
Lautaro.

La retinitis pigmentosa (RP) es un tipo de degenera-
cidn retiniana, que causa ceguera. Su prevalencia
es entre 1/2000 a 1/7000, pudiendo acompafiarse de
otras alteraciones. Los signos clinicos previos
a los cambios morfoldgicos son disminucidon progresiva
de la visidn nocturna y campo visual; posteriormente,
pérdida de agudeza visual y ceguera a edad variable.
La RP como signo dnicc presenta distintos tipos
de herencia dificiles de distinguir oftalmolégicamente.

Se estudian dos familias extensas, debido a 1la
existencia de numerosos miembros con ceguera, con
el objeto de determinar: el tino de lesidn ocular,
patrdon de herencia, evolucidon natural y otras caracte-
risticas de la enfermedad. La familia A se detectd
durante la practica de un internado rural en Loncoche
y la familia B ( de Freire) por el probando, que
consulté en el Servicio Oftalmologia del Hospital
Temuco. Se examinaron 30 personas, diagnosticandose
una RP familiar. Se investigd genealogia y edad
de inicio de los sintomas, evolucidon y complicaciones
de la enfermedad. La familia A muestra 7 afectados,
etiologia autosdmica recesiva, matrimonios consangui-
neos, inicio de los sintomas entre 10-20 afos con
progresidn rapida a ceguera (3°-4° década). La
familia B, 37 afectados en 6 generaciones, herencia
autosdmica dominante, inicio de ceguera nocturna
en distintas edades, progresidon variable de pérdida
visual y cataratas. Observar la presentacidn clinica
en distintas edades permite conocer la evolucidn
natural, complicaciones y tipo de herencia en esta
enfermedad; informar riesgos por consejo genético
para prevenir nuevos casos.

DIAGNOSTICO CROMOSOMICO PRENATAL MEDIANTE BIOPSIA DE VE
LLOSIDADES CORTALES ( VC). ( Cytogenmetic analysis in
chorionic villi sampling ). Be,C., Ayarza, E. YoultongR.
Schnapp, C., Alcalde, J.L., Guiloff, E. Laboratorio de

Citogenética y Departamento de Ginecologia y Obstreti-

cia, Clinica Las Condes.

El andlisis cromosdémico de las células trofoblasticas
en embarazos del primer trimestre es una buena alterna
tiva de diagnostico prenatal de alteraciones cromosémi
cas.

Desde Junio de 1989 hasta Julio de 1991, hemos estudia
do 91 muestras de VC obtenidas por puncién transabdomi
nal o transcervical de 87 pacientes.

Las VC snn seleccionadas por su aspecto y frondosidad,
eliminando la decidua. Son incubadas en medio de culti
vo enriquecido durante 2,24 y 48 horas. El proceso de
cosecha se realiza mediante técnicas convencionales.
La disgregacidén del tejido se realiza en una solucidn
acuosa de Acido acético.

El diagndstico de referencia fue de edad materna mayor
de 35 afios en 62 casns, Sindrome de Down previo en 0
casos, translocacidén balanceada en uno de los padres
en 2 casos Yy otros diagnosticos en 13 casos.

En 79 pacientes se encontré un cariotipo normal

(46, XX: 39 casos y 46,XY : 40 casos ). Los ocho restan
tes presentaron anomalidas numéricas en cinco casos(dos
trisomias 21, una trisomia 3; un 45, X y un 47,XXY ) y
estructurales en tres ( dos con padres portadores ).

Se ha realizado seguimiento en 61 pacientes. De estas
hay 26 embarazos en curso y han nacido 35 nifios : 30
sanos concordantes con sexo cromosémico, cuatro mortina
tos y un mortineonato. -
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GENETICA Y PRODUCCION DE TRIGO EN CHILE (Genetics and
wheat production in Chile). Cortézar,R. Programa
Trigo, Estacién Experimental La Platina, Instituto de
Investigaciones Agropecuarias,

La investigacién agricola en trigo en Chile permitid
que el rendimiento promedio de 12,1 gg/ha en 1945-49
llegara en 1989 a 32,7 gq/ba. En 1989 la produccién
alcanzd a 17.000.000 de quintales con un valor de
80.000 millones de pesos. Si se hubiera usado la
tecnologia disponible en el periodo 1945-49 hubiera
sido de solo 6.500.000 qgm con un valor de 30.000
millones. Es decir gracias a la investigacibén se
produjo un aumento de la produccidén de 50.000 millones
de pesos. En el aumento de la produccidn los factores
mis importantes fueron a) mejores cultivares y b) mayor
uso de fertilizantes. Fl mayor uso de fertilizantes fue
posible gracias a que se crearon variedades de cafia mas
corta las que no se tendieron con el aumento de la
produccidn, Se estima que en los aumentos obtenidos el
mejoramiento genético de 1los cultivares representa
entre un 40 a un 50 %, es decir 20,000 millones de
pesos en 1989.

Para que un cultivar pueda ser distribuido tiene que
satisfacer las necesidades del agricultor, del indus-
trial y del consumidor. El cultivar tiene que ser de
alto rendimiento, buena adaptacién a la localidad,
resistente a las principales enfermedades, resistente a
la tendedura, buen peso del hectolitro, buena calidad
industrial y alimenticia. La vida Gtil de un cultivar
es en promedio inferior a 5 afios.

ANALISIS DEL APAREAMIENTO DE LOS CROMOSOMAS
SEXUALES X E Y EN ESPERMATOCITOS DE /farmosa
elegons. ( Analysis of pairing between the sex chromosomes X and
Y in spermatocytes of Marmass elegans Berrios S,
Eerndndez-Donoso R Depto. de Biologia Celular y Genénca,
facultad Medicina, Universidad d2 Chile.

Durante la profase meibtica de los espermatocitos de mamiteros
eutherta, se ha descrito que 105 cromosomas sexuales X e Y se
aparesn entre sf, con la formacion de un corto complelo
sinaptonémico (CS) que compromete uno de los teldémeros de cada
cromasoma. Nosotros hemos observado v comunicade
anteriormente que: en Aus musculus, Auliscomys boliviensisy
Akadoan molinge, existe un apareamiento temprano que involucra
toda 12 longitud del sje de! cromosoma Y, y que posteriormente tal
apareamiento se estabilize en un corto CS come 8] que habfa sida
descr ito. Observaciones similares han sido  realizades
recientemente por otros autores en varios mamiferes y en el
hombre. En Marmosa en cambio, como en otros marsuplales, se
habia descrito la pressncia de un material electron denso en la
superficie interna de e envoltura nuclsar precisaments donde se
sncantraba apoyada la cromatina de 10s cromosomas sexuales. A
esta estructura se le 11am¢é placa densa y se propuso podfa estar
reemplazaendo funcionalmente a un aparentemente ausente CS. En
esta trabejo se presentan evidencias de la ausencia de CS entre los
cromosomas sexuales de /amoss v S8 muestra como en
microesparcidos nucleares observados al microscopio electrdnico
Ja placa densa aparece conservando unidos 10S extremos
teloméricos de ambos cromosomnas. Las imégenes también
permitsn comprobar que 10s gjes de ambos cromosomas describen
un arco simple sobre el cual se pueden spreciar 1ss regiones
centromérices. Las longitudes relativas de los ejes del X e Y,
respecto de 1as de los mismos cromosomas en la mitosis han sido
conservadas. Se discute el mecanismo de apareamiento de los
cromosomas X e Y y las posibles formas de orientacién vy
segregacion en la | division meiotica.

DTI.B-2686 U.daChile; FONDECYT 1194 y WH0 89099.
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EXPLORACION 3D DEL NUCLEQ DE ESPERMATOCITOS DE
Ctenomys opimus ( 3D searching into the spermatocyte nucleus
of C opimus Ayarza, £, Berrios, $ v - .
Departamento de Biclogia Celuiar y Genética, Facyltad de
Medicina, Universidad de Chile. Casilia 70061, Santtago 7.

Durante la profase meidtica 10s cromosomas homologos apareados,
permanecen unidos 8 la envoltura nuclear, quedando distribuidos
los dominios cromosdmicos que los componen, en una farma
ordenads en el espacio nuclear. (ntereso investigar si existia un
patrén en Ja distribucitn de los dominios heterocromaticos en los
nGcleos en pagquiteno oe espermatocitos de ¢ apimus  Esta especie
tiene un 2n=26, con cromosomas metacéntricos y
submetacéntricos, y 11 pares con abundante heterocromating
pericentromérica. Se realizaron series de 30 cortes de 1 um cada
uno, de material fijado & Incluido en plastico. Las series
nuclsares fueron fotografiadas al microscopio de luz y evaluadas
por dos métodos cuantitatives que consideraron 3 o0 2 espacios
tedricos en el nucleo. Se midib sobre las series fotograficas la
cantidad de cromatina condensada (CC) que aparecia ubicada en
dichos espacios. E1 método que consideré 2 espacios uno central y
otro periférico, ambos equivalentes en volimen, resultd el més
adecuado para la comparacion distribucional. £n series de 19
nicleos, cada unade 7- )0 imagenes, se encontro que en todos los
nucless la CC tenia una localizacion preferente en el espacio
central del ndcleo. Esto es, del total de las unidedes de CC
medidas, el 658 se encontraba en e espacio central vy el 358
restante en el espacio periférico. £1 promedio de unidades de CC
por nucleo fue de 1.300. Las distribucionss de CC obssrvadas en
Ctenomys, son cuantitativa y morfoldgicamente consistentes con
una posicién de los dominios heterocrométicos pericantroméricos
en e espacio central del ndcleo. El andlisis de estos resultados, en
conjunto con reconstrucciones 3D, obtenidas previamente a partir
de series electronmicroscépicas y de microesparcidos, demuestra
que ios bivalentes en el nucleo de Clenomys tienen una
distribucion que no es al azar y que los dominios Cromosomicos
heterocromaéticos se situan en el espacio central del nicleo.

DT1.B-2686 U.deChile; FONDECYT 1194 y WHO 89099.

FORMACION, FUSION Y REGENERACION DE PROTOPLASTOS OE I}uwpm
cinnsbarigus. [Fermation, fusion snd reg tion of protoplasts rom A
cinnebarinuy.

Hermosifls, G.; Cifuentes V. y Pincheira,G.

Laboratorio de Genétice. Deplo. Cienciss: Ecoldgicas, Facullad de Ciencias,
Universidad de Chile. Casilla 653, Santiago.

v

Prcnoporus ciansbaniaus es un hengo basidiomicele con potencial degradador
de Ilclouelulnu, cuyas caracteristicas genéticas son practicamente desconocidas.
Se Hados de estudiot gue han permitido ls formacidn, fusion y

regeneracion de prolopiastos de {s cepa sitveste, ade y pro de Acmoporus
cinnebaninys. Los protoplastes de las tres cepas fueenn preparados con ftres
enzimas; Zymoliass 180T, Novozyma 234 y Bioglucansse. Bajo toda: las
condiciones utilizadas, Novozyms 234 fue la mas eficiente, seguide por
Bioglucenasa. Sin embargo, te viabilidad de los protoplastos obienidos con
Nevezyma 234 fue menor gue con sbros Walemienlss. La fermacion de los
preteplatius con Novozyme 234 mestré un ripido incremenio dureate 60 a 99
minutos y lego tu nimers disminwyd. prebablemente debido a lisis. La formacién
de protopiastos fue lineal durante § horas de incubacién de lst espores con
bisglucanasa, sin embargo, su rendimicnio fwe mis bajo que con novezyma 234.

A parfis de estns resultodes se diseRaron experimentos lendientes 8 logrer la
fusién de prataplastes de las cepas ade” y pro~. Para cllo e me2cid ambas cepas,
previemenie aladas con novozyma234, en wns preporcién 1:1, lucge se Wath con
polictiien glicel 4000 s lempersture ambicnte y posicrisrmente se sembreron en
medie minimo. Los heterocariones fueron seieccionades por su  copacided de
creces en dicho medis. Se sisloren 19 coleniss de helerscariones las cusles
mmmlun s aquelles clones que mestrarsn wa gran crecimients en medio
minime. Du*nhusnhmmmhdmwm:ynhdm“
Mmumsmemumu:emkm:m

Estes resultados permitiran reslizer estudios genétices de mplemlhun.
Hrantlermatién y recombinecion @ ravés de metedologins que contidersn la fusion
y regeneracidn de pretsplastes y el andlisis de la descendencia come te muesia en
el presente rabajo.

Financisdo por cenvenio U. de Chile y Conseje Superior de lavertigaciones
Cientifices (C.3.1.C) de Espaiio.
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MUTAGENESIS EN Fhatis rhedozyme. Mutegenesis in Phaffie rhodozymd

Cituentes, ¥.; Gomez, €.y Len, R.

Laboratorio de Genétice, Deplo de Ciencias Ecologicas, Facuitsd de Ciencias,
Universidad de Chile. Casilla 653, Santingo.

Fhatfa rhodezyms es una levadure basidiomicete que se caracleriza por
sintetizar astaxantine, que puede Hegor a censtituiv el 85% de los catotenvides
presentes en sus célules. Ademds, es Ia dnica levedura carolenogénica que tiene la
capacidad de fermentar glucess y sintetizer etansl. Por otro lodo, debido a le
imposibilided de conocer su ciclo reproductive sexual, no existen estudies genéticos
en diche levadura. Estos antecedentes junto @ tu splicacion biotecnaldgica convierten
a Phefia rivadozyma en wn organisme isteresante de estudiar genéticomente.

En pyestro isboraterio te han reslizado experimentos de mutagenesis en Phadis
rhodezymacon vz viravioleta, nitrosoguenidina, hidroxilaming y etiimetano sulienato.
Pare cilo se viilizaron tres cepas silvestres que cormresponden ol ipo de la especie,
UCD §7-210, y a olras des cepas denominadas UCD €7- 383 y UCD 67-385. Los
resultedos indicon que el katamiento de diches cepas cen todos los agentes
mutagénicos produce un efecto letal observado come waa caide en forma
exponencial de o sobrevids. De hecho, todas las cepas estudiadss muestran curvas
similares de inactivacidn con dichos agentes.

El tratamiente con luz ulrevioleta (260 am) durante 2.7 a 4 minutos conduce 8
una sobrevida del 1 o 0.1 % de las célules Watadas. Sin embargo, se ho detectado
que Is cepa UCD 67-383 es ligeramente més resisiente a la Juz v.y. que s obras.
Parslelamente se ha observade que £ Modozymaes capez de reparer el dadio al DNA
prevocado pos Ja fuz uv. mediente un sisiems de foloresclivacidn. Los resutados
muestren que la exposicién a fo luz visible de las células irrediadas con luz u.v. eleva
u lase de sobrevida en relacion a las células que hen side mentenidas en oscutidad.

Par otro lado, al tratar con mitrosoguenidina 3 una concentracion de 40 vg/m!
durante 30 minutos o hidroxilamine a sna concentracion de 1M durente 7 minutos, se
obtiene una tasa de sobrevida del orden del 1% en las cepas estudiadas.

Finalmente, a ravés de los experimentss de mutegénesis se han oblenido una
serie de mutantes afectades en la sintesis de carotenot en Phedfe rhodozyms. Dot
mulantes emarilios acumulen B-coroteno, olros mutentes son albinos y no preducen
pigmentos, Ademas, hemos ebservado que slgunos mutantes que producen mis
pigmentes son muy inestables, generando colonias sectorizedss, lo que sugicre la
participacion de genes extracromosimicos, posiblemente mitocondrisles, en la
simesic de corolenoides en £

Finenciado en porte por FDP-Corfo y DTI B 3051.9012 U de Chile.

ORTENCION DE UNA TRANSCONJUSANTE RESISTENTE A
ANTIBIOTICOS G-LLACTAMICOS, A FARTIR DE UNA (EFA
ENTEFOFATOGENA DE Shigella flexneri UCSF-123.
Campos, M., VaAsquez, 0., CAceres, J. Yanez,J.
GonzAlez, H., Bocaz, 5.

Laboratoric de Frotelnas Departamento de Quimi-
ca, Facultad de Ciencias, Universidad de
Concepcibn, Casilla 3-C Concepcdn, Chile.

El principalmecanismo de resistencia a
antibidticos @-lactAmicos es la produccidén  por
parte de microorganismos pattgencs de las (-
lactamasas (E.C. 3.5.2.6.); enzimas capaces de
hidreolizar la uni%n carbamida del anille -
lactAmico de antibidticos tipo penam y cefem,
gener ando productos bacterioldgicamente inacti-
VOS.

En el presente trabajo se cbtuvo una cepa de E.
coli ¥-12 transconjugante portadora de un plas-
midino de 110.3 Md que codifica la resistencia
inusuwal a la ampicilina, en la cepa entercpath-—
gena de Sh, flexneri UCSF-1Z3,

Frocese de conjugaci®n bacteriana se efectud de
acuerdos a NISIOKA y ool ©1369). El} pl yv P.M.
de la enzima producida por la  transconjugante
fue 5.5 y 24 Kd., respectivamente. Similares a
las valores obtenidaos para la cepa dadora, 1o
que indicarla que se trata de la misma enzima
(Campos y gol. 1985).

Nuestra final

es la obtencifn de una
hiperpraductora no  pathgena, obtenida por
transformacidn  apravechando las sondas nucleo-
tldicas ya determinadas.

meta

1. NISIDEA y Col., 1363. J
385
2. CANPOS y Dol., 1385.Hicrobics Letters 3@ 33-
41

Financiado por proyecto D.1. NOR2@.13.84,
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PERDIDA DEL CROMOSOMA 17, DELECCIONES Y HSRS EN ADENOCAR
CINOMA GASTRICO PRIMARIO.

Alliende MA, Aranda M. Unidad de Genética, INTA, U. de
Chile, Depto. de Quimica, Facultad de Ciencias, U. de
Santiago de Chile.

En los {ltimos anos se ha determinado que entre las eta-
pas tempranas de la tumorogénesis estaria la activacidn
de protooncogenes producto de una mutacidn puntual. AsT
también la amplificacidén génica participaria en las eta-
pas tardias y la pérdida de heterocigocidad cromosdmica
estaria presente desde los primeros estadios del proceso
neopldsico. En cdncer gdstrico los datos publicados al
respecto afin no son concluyentes por lo que resulta de
gran inter8s realizar estudios genéticos moleculares y
citogenéticos en esta neoplasia tan frecuente para la
poblacidn chilena.

Por andlisis citogenético directo se estudiaron 8 tumo-
res gastricos: 7 avanzados y uno incipiente. Segin el
tipo histoldgico 4 correspondian a adenocarcinoma indi-
ferenciado, 3 a diferenciado y uno mixto.

En tres casos de carcinoma indiferenciado se observd un
nlmero cromosdmico modal en el rango de hiperdiploidia
{2n+). Sin embargo, en los tres casos de carcinoma dife-
renciado el nimero cromosdmico observado estaba en el
rango de hipotriploidia (3n-). En 3 casos se observd pér
dida del cromosoma 17 a pesar que todos los tumores -
avanzados estudiados, a excepcidn de uno, mostraron hi-
perdiploidia en rango variatle seglin el tipo histolégi-
co. Entre las alteraciones estructurales observadas
estdn HSRs en 3p21, 9p13 y 20p13 asi como deleccidn en
1p21.

Estos resultados motivan a estudiar un mayor nimero de
casos que confirmen estos hallazgos citogenéticos asi
como la biisqueda e identificacidn de posibles oncogenes
involucrados, como un aporte al conocimiento basico de
esta patologia.

LA HIPOMETILACION DEL DNA INDUCIDA POR S-AZACITIDINA
(5-AzaC) PRODUCE MODIFICACIONES EN LA CONDENSACION
CROMOSOMICA DURANTE LA MITOSIS. (5-AzaC induced
hipomethylation of DNA provokes a modification in
chromosomal condensation during mitesis). LEYTON, C. ;
Merqudich, D. ; Visquez, J, ; Ferrada, D. y Sans, J.
Dpto. Biol. Cel. y Gen. Fac. Med. U. de Chile.

Numerosas evidencias experimentales postulan la
metilacien del DNA como un mecanismo que regula la
expresién génica. La incorporacién de 5-Azal, andlago
de la citidina, al genoma grovoca hipometilacion del
DNA, activanda la expresion de determinados genes.

En el presente trabajo se estudia el efecto de 5-
AzaC 107* y 107™M sobre el patrén de metilacion del
DNA, cinética de sintesis de DNA, RNA, proteinas y la
condensacien de la cromatina durante la mitosis, en
poblaciones de células meristematicas asincronicas vy
sincrénicas de raices de Allium cepa L., obtenidas
mediante cultivo hidropénice de los bulbos.

Los resultados muestrar que estas concentracianes
del andlago provocan una demetilacidon en alrededor de
un 21.7 y 28.&% de los residuos de S-metilcitosina y
también se estimula la sintesis de RNA y proteinas.
La incorporacién del andlogo al DNA altera la conden-
sacion cromosomica y la distribucion de los cromosomas
durante la mitosis provocando, en algunos casos,
faormacien de nicleos aneuploides. La mayor frecuencia
de anormalidades durante la ana-telofase se observan
cuando el tratamiento con $-AzaC incluye la primera
mitad del periodo S. El estudio de los cromosomas
después de acumulacién con colchicina muestra que las
células tratadas presentan cromosomas significativa-
mente mas largos que las controles.

Los resultados sugieren que el empaquetamiento de
la cromatina dependeria, de alguna manera, del grade
de metilacion del DNA.

Proyecto FONDECYT 89-812.
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CITOGENETICA, MORFOLOGIA FLORAL Y ELECTROFORESIS DE PRO
TEINAS TOTALES EN UN PROBABLE COMPLEJO POLIPLOIDE EN
Phycella (Amaryllidaceae). (Citogenetics, floral
morphology and total proteins electrophoresis in a pro
bable polipleid complex in Phycella (Amaryllidaceael ).
Palma-Rojas, C., S.Zepeda y R.Moreno. Depto. Biologia.
Fac. Ciencias. Universidad de La Serena.

Antecedentes previos sugieren gue P. scarlatina(Psc.),
2n=32, seria un alotetraploide gendmico originado proba
blemente de él o los ancestros de P. ignea, (pig.) 216
y P. sp, 2n=16. La comparacion por bandas C y zonas
NOR ha permitido establecer que en Psc. los unicos cro
mosomas supuestamente conservados de los ancestros se
rian aquellos portadores de genes ribosomales. Por otra
parte, la similitud entre las estructuras florales de
Psc. y Pig. parece indicar gue entre los ancestros de
ellas podria haber ocurrido introgresidn unidireccional
durante el proceso evolutivo que origind el tetraploide.

A objeto de contrastar esta ultima hipdtesis -no apo
yada por los datos citogenéticos disponibles- se descri
ben y comparan los patrones electroforéticos de protéi
nas solubles de migracidn anidnica. La electroforesis

se realizd con sobrenadantes de hamgeneizados de bulbos,

en buffer a pH 8, con y sin SDS. Con las movilidades
electroforéticas de las bandas se construyd un dendro
grama utilizando una matriz de datos elaborada en base
a los indices de similitud calculados segin Jaccard.

Las relaciones de similitud electroforéticas encontra
das coinciden con aquellas descritas para las morfolo
gias florales y muestran que Psc. aparece mas cercana a
Pig. que a Psp. Estos resultados sugieren que en EEE-
se expresarian preferentemente genes originados de el o
los ancestros de Pig., lo cual parece apoyar la hipétg
sis que en el origen de Psc. podria haber ocurride in
trogresién unidireccional.

Financiado por proyecto DIULS 120-2-66.

RESULTADOS CITOGENETICOS DE HIBRIDACION EXPERIMEN
TAL EN SALMONIDEOQS. (Cytogenetics results of experimental
hybridization in salmonids). Iturra, P.*,Falndez, V., Diaz, N.F.y
Estay, F. *Depto. Biol. Cel. y Genetica, Fac. de Medicina y Dep
to. Cs. Ecolégicas, Fac. de Ciencias, Universidad de Chile.

En condiciones experimentales es posible producir progenies
hibridas entre especies de salmonideos. La viabilidad de éstos hi
bridos depende de las interacciones del genoma de las especies pa
rentales.

Se realizaron cruzamientos entre Oncorhynchus mykiss x O.
masou y O. mykiss x Salmo trutta y la progenie se mantuvo para
alcanzar etapas avanzadas del desarrollo. La F. de O. mykiss x
O. masou tuvo un promedio de viabilidad de un %0% con respecto
al control a "inicio de alimentacién", en tanto que, de O. mykiss
x S. trutta sélo sobrevivieron algunos individuos.En experimentos
en que ademas se indujo triploidia por choque térmico la viabili-
dad de los hibridos alcanzé un 50%.

En los embriones hibridos se reconoce el complemento cromo
sémico de los padres y se determind en los embriones triploidiza
dos la reconstitucién del genoma diploide de O. mykiss.

En las especies parentales se he identificado un par de cromo
somas organizadores del nucléolo NOR. En los nicleos interfdsi-
cos de los hibridos de O. mykiss x O. masou y O. mykiss x S. tru-
tta se observan hasta dos nucléolos y sélo uno respectivamente.
En los triploides se observan hasta 3 nucléolos. De acuerdo a lo
esperado, la restitucién de la condicién diploide de O. mykiss au
menta la viabilidad de los hibridos. La expresién de los NOR a-
poya una mayor afinidad genética entre O. mykiss y O. masou.

Proyecto 1043/90 FONDECYT.
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ESTUDIO DE LA VARIABILIDAD GENETICA DE CUATRO
POBLACIONES DE Pleurodema thaul
(ANURA:LEPTODACTYL IDAE). (Study of genetic
variability 1in populations of Pleurodema
thaul (Anura:Leptodactylidae).Victoriano,
P.*,0rtiz, J.** Galleguillos R.*¥*%*

*# Fac.Rec.Nat. U.del Bfo-Bio. ** Fac.Cs.
Biol.y Rec.Nat.U.de Concepcidn.***¥ppto.
Biol.(BIOTECMAR).P.U.Catélica Sede Thno.

Las poblaciones de Pleurodema del grupo thaul
se extienden latitudinalmente en Chile desde
Copiapd (279S) hasta Aysén (45QS), abarcando
una gran diversidad de ambientes, desde
regiones costeras a andinas, extendiéndose a
su vez en parte del territorio argentino.lLa
diversidad de biotopos en los que es posible
detectar a estas poblaciones y su variabilidad
fenotipica, hace incierto su status taxondémi-
co. En un intento de aclarar esta situacién
se estudié la genética de 18 loci isoenzimiti-
cos, mediante la técnica de electroforésis en
gel de almidén, en 4 poblaciones: Copiapd,

Valparafiso, Concepcidédn y Osorno. Los loci EST-
1, EST-2, EST-3, GOT-2, PGM~2, LDH-2 e IDH-2
resultaron ser polimérficos. Las poblaciones

con mayor grado de variabilidad genética fue-

ron Valparafso, (H=0.@84; S.E.= @.#35), y
Osorno, (H=0.@#52; S.E.=P.@28). Segun las com-

paraciones realizadas, mediante el uso del in-
dice de Nei, es posible observar tres grupos,
uno conformado por las poblaciones de Concep-
cidn y Valparaiso, otro correspondiente a la
poblacién de Copiapd, y finalmente, en menor
grado de similitud, la poblacién de Osorno.

Tales grupos pueden separarse a un 33% de
Distancia Genética.

Financiado por Proyecto FONDECYT. 89-1199.

EFECTO DE LA CONSANGUINIDAD SOBRE LA SUPERVIVENCIA Y
CRECIMIENTO DE  JUVENILES DE Argaopecten purpuratus
(Lamarck 1819). (Effect of inbreeding on survival and
growth of Argopecten purpuratus juvenile (Lamarck 1819).
Winkler, F. y Estévez, B.. Depto. Riologia Marina. Fac.
Cs. del Mar. Universidad Catédlica del Norte. Coquimbo.
Chile.

El increamento de la consangquinidad de las poblaciones
generalaente produce una disminucién de los valores de
adecuacién como supervivencia o velocidad de creciamiento.
En larvas de A. purpuratus no se ha detectado efecto de
un incresento del coeficiente de consanguinidad. En este
trabajo se presentan los resultados del efecto de 1la
autofecundacién en la sobrevida y crecimiento de
juveniles de esta especie.

12 reproductores adultos provenientes del banco de
Tongoy (Chile), fueron acondicionados y desovados seqln
la metodologia descrita por Di Salvo et al (1983). Se
sontaron simultaneamente 4 cruzamientos de auto y 4 de
exofecundacién. lLas larvas y Jjuveniles fueron cultivadas
en condiciones similares, con cambio de agua cada 48
horas y alimentacién diaria de I. galvana var. tahiti. Se
fijé en colectores de netlon en estanques de S0 1t., por
1 mes. Cada individuo fue marcado y msedido mensualmente
por 5 meses.

La consanguinidad fue de F=50X y F<0.005 en las pobla-
ciones auto y exofecundadas, respectivasente. Ambos
grupos mostrarons curvas de supervivencia similares e
igual crecimiento en longitud (F=1.68; p>0.05). Sin
eabarqo, la relacidn largo vs. pesa es diferente entre
ellos (F=13.31; p<0.01).

Estos resultados pueden ser explicados por una escass
sensibilidad de A. purpuratus a los cambios de
consanguinidad o por una mortalidad diferencial de los
individuos mds consanguineos en etapas teapranas del
desarrollo. Los resultados se discuten en relacién con
las estrateqias reproductivas de la especie.

¥ Financiado Froyecto DGI, UEN 0.61/1990.






